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Algemeen

Dit protocol is gebaseerd op de richtlijnen (juni 2012) Commissie Moleculaire Diagnostiek in de
Pathologie (CMDP) en de Werkgroep Moleculaire Diagnostiek in de Pathologie (WMDP) van de
Nederlands Vereniging Van Pathologie (NVVP) en ontwikkeld door de stichting Pathologisch-
Anatomisch Landelijk Geautomatiseerd Archief (PALGA).

Het protocol is oproepbaar middels de volgende aardmaterialen:

e Volgens de landelijke lijst van aardmaterialen van de NVVP
Het protocol kent een aantal instelbare parameter en default waarden. Deze gelden op
laboratoriumniveau voor alle gebruikers van dit protocol. De laboratoriumparameters worden
geadministreerd in een aparte file binnen de Protocolmodule en heeft een PCP login.
Uitzetten van 1 of meer parameters in de bijbehorende parameterfile betekent dat evt. bijbehorende

optionele rubrieken verdwijnen van het scherm en uit het Protocollair verslag en ook evt.
bijbehorende teksten uit de conclusie.

Het parameter menu

Parameters close

Export PV ®a

nee

Export Conclusie

Geéxporteerde conclusie is beschermd @ i

Het administrator tabblad wordt alleen zichtbaar met PCP login.

umner: 1234567890
Palga Sluiten Rapport Nummer Patient Nasm [s) 0.0.20
Fesdback || Admin T99-TEST TestTestTest Datur 2410711989 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
Activeer admin tabblad op de richtlijin i i i (2012)
Algemeen
- Welke admin 1ab wil je zien? Datasheet Analisten Ov Kiinische Genen Basis set AANVRAAG EN VOORBEWERKING

iteMielatevaste Aanvrager NKI-AVL,(005)
Default Beoordelaars teksten Gevraagd onderzoek U\tgaﬂggsmalenaa\. HE-coupe
antwoorden Ov Moleculaire Clonaal
Externe Voorbereiders interpretatie vaste Gevraagd onderzosk
|aboratoria teksten Differentiaal diagnose

N N NGS KMER Qv Moleculaire Gevraagd onderzoek
@ ranvulling

Platform resultaat vaste teksien Qverig

Seq Klinische Gevraagd onderzoek
interpl vaste Ti
teksten

Seq Moleculaire

interpretatie vaste
teksten
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Overzicht van aanpassingen per uitgebrachte versie

Versie 1 (18-12-2015)
Initiéle versie. In deze versie in de mutatie analyse voor het Coloncarcinoom uitgewerkt. Verdere
analyses kunnen middels vrije tekstvelden.

Versie 2 (25-02-2016)
1. Niet verplichte rubrieken “beoordeelaar” opgenomen in de parameterset.

Versie 3 (15-06-2016)
2. Technische update

Versie 4 (22-06-2016)
3. Extrarubriek “Datasheet moleculaire test”. Deze is ook opgenomen in de parameterset en
kan worden gevuld met datasheets vanuit de PALGA website.

Versie 5 (25-06-2016)
4. Bugfix, verwijzing datasheet in parameterset

Versie 6 (24-11-2016)

5. Wijziging in Tab “NGS” keuzes aangepast in “bepaald” en “niet bepaald”

6. Rubriek “Mutatie” met keuzes “aangetoond” en “niet aangetoond” verschoven naar de tabs
“KRAS”, “NRAS” en “BRAF”

7. Tabblad “Mol analyse” uitgebreid met dropdown rubrieken “Keuze moleculair analyse”,
“Keuze moleculair interpretaties” en “Keuze klinische interpretaties”

8. Inde PCP modus is ruimte voor 25 vaste teksten in de rubrieken “Moleculair analyse”,
“Moleculair interpretaties” en “Klinische interpretaties”

9. Versturen protocol kan alleen met de rol “KMBP”.

Versie 7 (20-02-2017)
10. Aanpassing in default instelling van “eigen organisatie” in de PCP -modes

11. Extra rubriek “aardmateriaal” als dropdown menu, op basis van de landelijke NVVP lijst

12. Rubrieken “KRAS mutatie”; “NRAS mutatie” en “BRAF mutatie” automatisch op keuze
“bepaald” bij keuze “mutatie-analyse coloncarcinoom” en “NGS” in de rubriek “Gebruikte
techniek”

13. De 25 vrije tekstvelden worden in dropdown menu op gerangschikt op alfabet in het protocol
zelf. Daarmee kunnen tussenliggende rubrieken die vervallen, leeggemaakt kunnen worden
en de naam “zzzz” meekrijgen. En komen dat onderaan te staan.

14. De referentie sequentie NRAS en BRAF zijn aangepast.

Versie 8 (03-04-2017)
15. Bugfix, gemuteerde vrije teksten bij meerdere inzendingen worden nu vastgehouden
16. Bugfix, meerdere inzendingen ook zichtbaar in leidend pathologiesysteem
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Versie 9 (01-07-2017) t/m 19 (21-11-2017)
17. Moleculaire bepalingen PATH test versies

Versie 20 (27-11-2017)

18. Landelijke release Moleculaire bepalingen, hierin is de voorziening voor de import van NGS
data

19. Per ingelezen dataset voor NGS gaan alleen de eerste 15 mutatieregels naar de landelijke
databank

20. Complete herziening van de Protocollen Controle Panel (PCP modus)

21. “Versturen” van het protocol kan alleen met de rol van “KMBP”, instellen in het lokale LMS
systeem

Versie 21 (08-01-2018)

22. Extra rubriek “Overige genen niet beoordeelbaar”, niet verplicht rubriek. Geeft een vaste zin
in de PV “Overige genen niet beoordeelbaar”

23. Vaste zin “De kwaliteit en/of kwantiteit van het DNA is onvoldoende voor een betrouwbare
interpretatie van de sequentie-analyse” wordt getoond in de PV bij Kwaliteit DNA =
onvoldoende OF als Hoeveelheid DNA = onvoldoende

24. Bugfix, gewijzigde infotekst Genen werd niet weergegeven in de PV

Versie 22 (30-01-2018)
25. Rubriek “Percentage neoplastische cellen beoordeeld door:” verplicht veld en in de PV
26. Vaste zin “De kwaliteit en/of kwantiteit van het DNA is onvoldoende voor een betrouwbare
interpretatie van de sequentie-analyse” vervalt

Versie 23 (08-02-2018)
27. Technische update

Versie 24 (26-02-2018)
28. Bugfix Percentage neoplastische cellen” werd niet getoond bij keuze “anders” bij Aanvrager
29. Bij 2¢ en of 3¢ inzending en bij “ja ( hetzelfde DNA sample 1°¢ of 2e bepaling) de rubrieken
gelijk aan 1° sample of 2° sample ingevuld getoond worden, maar muteerbaar

Versie 25 (26-03-2018)
30. Uitbreiding van keuze “NGS platform anders” naar 5 invul mogelijkheid

Versie 26 (28-03-2018)
31. Bugfix, mutatie infoveld platform

Versie 27 (12-04-2018)
32. Bugfix, mutatie infoveld platform in de PCP modus

Versie 28 (11-06-2018)
33. Aanpassing, rubriek naam “Referentienummer geneset x” wordt veranderd in “Referentie
variantenlijst x” in de tab Import Management
34. Tab naam “NGS Impost Management” wordt veranderd in “Import Management”
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35. Extra keuzes “MassARRAY”; “HRM”; Idylla”; “Cobas” en “ddPCR” bij rubriek “Gebruikte

36.

37.

38.

39.

40.

41.
42.

43.
44.
45.

techniek”

In parameterset kolomen “build”; “Chr”; “Start”; “Ref” en “Alt” onderdrukken voor alle
keuzes uit “Gebruikte techniek”

Het aantal regels per sequentie analyse is uitgebreid van 15 naar 40 regels voor
verslaglegging en voor opnamen in PALGA. Dit geldt voor alle drie Sequentie tab’s

Extra tabel voor CNV analyse met kolommen “Gene”; “Type aberratie”; “aantal kopieén”;
“rel.coverage” en “Z-score”

Tonen van kolommen “Gene”; “Type aberratie”; “aantal kopieén”; “rel.coverage” en “Z-
score” via parameterset

Extra rubriek “Disclaimer” wordt getoond als kolom “Z-score” getoond wordt. Tekst voor
disclaimer is als vaste tekst via de parameterset instelbaar.

Extra rubriek “CNV panel tonen bij niet beoordeelbaar”

In de PCP modus is aan te geven of CNV gerapporteerd wordt of niet. Onder “CNV analyse en
rapportage”. Bij “nee” worden alle vragen mbt CNV onderdrukt

Extra gene opgenomen in de basis set “EIF1AX”; “GNA14”; “MAP2K4”; “MAP3K1"; “MED12”
Alle chromosomen zijn ook opgenomen ter selectie bij CNV

Aanpassing in de validatie verslag: Moleculair verslag “Moleculair verslag geautoriseerd
door:“ Hierbij blijft wel de rol “KMBP” bestaan, maar in de PCP modus naast naam ook de

functie weergeven. In samenspraak met de CKBU.

paiga Sluften
el ] Contoic | T99-TEST TestTestTest
[)[+)
Activeer admin tabblad
Hoemeen Welke admin tab wilje zien? ) paiacpeey O Analisten . Ov Klinische () Genen Basis set
- - () interpretatie vaste -
() Default ) Beoordelaars teksten ) CNV disclaimer
© [Admin] ~ anlwoorden . _ Ov Moleculaire G d ond K
Activeer  Extemne () Voorbereiders () interpretatie vaste CE‘:_I':‘:Q GICERz0E
~ laboratoria teksten
- * KMBP 4 ~, Gevraagd onderzoek
O Ov Moleculaire [@=a ey
® ranvuliing - NGS Platfor O resultaat vaste ~ Differentiaal diagnose
teksten () Gevraagd onderzoek
__ Seq Klinische - Overig
() interpretatie vaste —~ Gevraagd onderzoek
teksten " Therapiekeuze

_ Seq Moleculaire
() interpretatie vaste
teksten

~ Seq aanvulling vaste
" teksten

KMBP namen 1
Inlog naam || 7518125

Volledige naam voor 2518125 |Maam + functie
—————e
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46. Er is een algemene submit knop toegevoegd, hiermee wordt het invoeren wat versneld. Deze
knop zit onderaan de pagina. Hierdoor kan eerst de gehele selectie worden gemaakt en
daarna pas doorsturen ter bevestiging. Deze knop is ook aanwezig bij de verschillende
gevraagde onderzoeken

Activeer admi

Welke admin tabwille Zien? | patasheet () Analisten _ OvKinische @ |Genen Basis set
) interpretatie vastd
() Default ) Beoordelaars feksten () CNV disclaimer
antwoorden __ Ov Moleculaire -
~ Externe () Voorbereiders () interpretatie vaste O glewaalg onderzoek
" laboratoria O KMBP teksten onaa
) — Gevraagd onderzoek
() NGS Platform __ Ov Moleculaire U 5 ]
) resultaat vaste Differentiaal diagnose
teksten  Gevraagd onderzoek
_ Seq Kiinische ~ Overig
() interpretatie vaste — ‘Gevraagd onderzogk
teksten " Therapiekeuze

__ Seq Moleculaire

) interpretatie vaste
teksten

— Seq aanvulling vaste

~ teksten

[LET OP! De vragen worden niet opgesiagen totbe knop ‘SUBMIT' *urdl gebruikt. ]

Genen  apiq  [Jcbke [JFUBPT  [IMARZK2 [1prkaR2 [ SMAD4

[] ACVR1 CDKN2A  [] FOXL2 [ map2ka  [] Pms2 [] smARCA4

AKT1 [ coknze GNA11 [Omapakt [JpPoLp1 [ SMARCE1

Chromosoom Chromosoom Chromosoom Chromosoom
D&q Dﬂ]q |:|15q DZOq

( Submith -

C—  ——

Versie 29 (22-06-2018)
47. Basisset is uitgebreid met “KNSTRN” en “PTK2"
48. Keuze bij rubriek “Gebruikte techniek” is uitgebreid met “nanoString”

Versie 30 (26-06-2018)
49. Technische update, bugfix, CNV kwam deels niet in de PV

Versie 31 (06-07-2018)
50. Basisset is uitgebreid met CSF3R; NOTCH2; DNMT3A; TET2; TNFAIP3; IKZF1; CBL; ETV6;

STAT3; SRSF2; SETBP1; CEBPA; U2AF2; ASXL1; U2AF1; CRLF2; GATA1

Versie 32 (31-07-2018)
51. Bugfix, Veld klinische interpretatie werd niet bewaard.

Versie 33 (26-08-2018)
52. Bugfix Tab “Overige bepalingen” rubriek “Percentage neoplastische cellen beoordeeld door”

komt niet in het verslag
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53. Bij tab “Overige bepalingen” Uitzetten percentage teken bij "percentage neoplastische
cellen”

54. Bij tab “Overige bepalingen” verwijderd datumveld dat verschijnt na “percentage
neoplastische cellen beoordeeld door”

55. Rubriek “Platform” beschikbaar voor overige sequentie technieken (bijv. Sanger, Pyro-
sequencing, Idylla; wens voor lab met niet NGS-technieken). Vaste tekst instelbaar in de PCP
modus

56. Mogelijkheid handmatig toevoegen van mutaties bij automatische NGS Import

57. Mogelijkheid om Lokaal aardmateriaal in de PCP modus toe te voegen voor in de rubriek

“aardmateriaal”. Deze term zal ook gelijk de eerste term zijn in de diagnoseregel, controle of
lokale term overeenkomt met een term uit de thesaurus is belangrijk. Dat kan via de link in

het groene vlak

peiga Sll?ite_n

Rapport Mummer Patient Mazm
Feedback Admi @ ng-TE S T TestTeStTeS‘l
Activeer admin tabblad
Algemeen [Lei op, de eerste keer dat de Genen basis set wordt geopend zal dit even duren.
Welke admin tab wille Zien? |~ porocpeet () Analisten . Ov Klinische () Genen Basis set
R B B (_) interpretatie vaste -
o [':'E_ql 'T':I' ~ Default O Beoordelaars teksten ~ Gevraagd onderzoek
VRS ~ antwoorden . _ Ov Moleculaire ~ Clonaal
~, Externe () Voorbereiders () interpretatie vaste ~ Gevraagd onderzoek
aarnilin " laboratoria teksten ' Differentiaal diagnose
@ aanwuling O KMEP
() NGS Platform __ Ov Moleculaire ~ Gevraagd onderzosk
B () resultaat vaste = Overig
O E'Ettfgﬁns feksien  Gevraagd onderzoek
__ Seq Klinische ~ Therapiekeuze
(@ [Aard () interpretatie vaste
= Imateriaal teksten
__ Seq Maleculaire
() interpretatie vaste
teksten
~ Seq aanvulling vaste
= teksten
Aard materiaal ‘
[Indien u twijielt over de term controleer deze op Online thesaurus. ]

Versie 34 (08-10-2018)
58. Typefout hersteld in vaste tekst.
59. Bij lijst laboratoria “Alysis Zorggroep, locatie Rijstate” vervangen door “Rijstate”

Versie 35 (23-10-2018)
60. Aanpassing uniformering teksten in PV
61. Bugfix, beoordelaar bij percentage neoplastische cellen in de tak “overige bepalingen werd
niet getoond
62. Weergave in panel in PV “genamplificaties aangepast naar “amplificaties van genen”

Versie 36 (30-10-2018)
63. Bugfix, niet aangevinkte mutaties zijn niet meer zichtbaar in de PV voor “opslaan”
64. Bugfix, wijzingen in rubriek “niet NGS platform” werden niet onthouden
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65. Aanpassing in PV bij “platform” Alleen bij NGS en NGS “no import” als “NGS platform”

66. Bugfix, bij een leeg veld “klinische interpretatie”, werd een kopje getoond in de conclusie,
wordt nu onderdrukt

67. “in de PV wordt toevoeging “Exon” wordt alleen getoond indien gevuld.

Versie 37 (24-10-2018)
68. "Lichaam" toevoegen aan de landelijke lijst voor keuzeopties "aardmateriaal"

Versie 38 (25-10-2018)
69. Bugfix; Het wisselen van de vrije tekstvelden; wanneer eenmaal voor een veld is gekozen,
kan niet zomaar worden geswitcht naar een anders veld. Als een tekstveld wordt gewisseld
en men typt, dan gaat deze tekst verloren en staat er uiteindelijk zelfs een leeg tekstveld.

Versie 39 (11-11-2018)
70. Bugfix; clonaal vergelijk: NM-nummer ontbreekt in bepaling 2 en 3 in de PV
71. Wijziging tab naam Import management naar (import) management
72. Keuze “HRM+Sanger” in toegevoegd in de rubriek “Gebruikte tecniek”

Versie 40 (23-11-2018)
73. Bugfix; niet-NGS platform: info teksten blijven niet bewaard

Versie 41 (26-11-2018)
74. Bugfix; niet-NGS platform: info teksten niet zichtbaar in het protocol

Versie 42 (13-12-2018)
75. Bugfix; Genentabel werd niet zichtbaar bij HRM + Sanger en nanoString als gebruikte
techniek

Versie 43 (16-01-2019)
76. CYSLTR2 en PLCB4 toegevoegd aan de genentabel
77. Anders5, anders6, anders7 en anders8 toegevoegd aan de genentabel
78. Typefout hersteld in NGS platform The TruSeq Amplicon
79. Onbekend toegevoegd aan de vraag ‘Hoeveelheid weefsel’
80. Onbekend toegevoegd aan de default mogelijkheden voor de vragen ‘Hoeveelheid weefsel’,
‘Percentage neoplastische cellen’, ‘Hoeveelheid DNA’ en ‘Kwaliteit DNA'.

Versie 44 (17-01-2019)
81. cfDNA toegevoegd aan ‘Uitgangsmateriaal’

Versie 45 (23-01-2019)
82. Het aard materiaal uit het labsysteem wordt direct overgenomen in het protocol bij de vraag
Aard materiaal

Versie 46 (19-03-2019)

83. RT-PCR en MLPA toegevoegd als techniek (niet-NGS)
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84. De regel in de conclusie veranderd van “Klinische interpretatie van de moleculaire analyse”
in “Moleculaire analyse”.

85. Bug (Overige bepalingen: "moleculaire interpretatie" zowel als heading als opening van de
alinea daaronder) opgelost

86. Bij sequentie analyse niet mogelijk door onvoldoende percentage neoplastische cellen is de
zin ‘Geen analyse mogelijk omdat onvoldoende neoplastische cellen beschikbaar zijn voor de
gevraagde analyse(s).’ toegevoegd

87. De zin ‘Moleculaire analyse’ toegevoegd in de conclusie als er onvoldoende weefsel of
percentage neoplastische cellen zijn.

88. De zin ‘Moleculaire analyse’ toegevoegd indien gevraagd onderzoek = clonaal verwantschap

89. De zin ‘De kwaliteit en/of kwantiteit van het DNA is onvoldoende voor een betrouwbare
interpretatie van de sequentie-analyse.’ In tweeén gedeeld en per rubriek op laten komen.
Indien beide rubrieken onvoldoende zijn 1 gecombineerde zin.

90. Dropdown ‘Andere organisaties’ verplicht gemaakt

91. Heel veel genen toegevoegd

92. Bij reden aanvraag Overig is Omschrijving reden aanvraag toegevoegd

93. Hoeveelheid RNA en cfDNA toegevoegd bij overige moleculaire analyse, dit komt ook in de
PV terug

94. Kwaliteit RNA en cfDNA toegevoegd bij overige moleculaire analyse, dit komt ook in de PV
terug

95. Datum toegevoegd aan het kopje Moleculaire analyse (overige moleculaire analyse)

96. Onbekend is toegevoegd bij percentage neoplastische cellen en kwaliteit DNA in de Overige
moleculaire analyse tak.

Versie 47 (25-03-2019)

97. MRE11A aangepast naar MRE11
98. Bugfix NGS platformen

Versie 48 (26-03-2019)

99. Bugfix koppelen datasheet
100. Bugfix koppelen NGS platformen

Versie 49 (26-03-2019)

101. Bugfix Gen met mutatie komt 2x in de PV voor
102. Mutaties worden eerst getoond, daarna de genen zonder mutaties bij panel Overig

Versie 50 (26-03-2019)

103. Header conclusie instelbaar via default instelling in de admin tab ‘Default
antwoorden’

Versie 51 (26-03-2019)
104. Leestekens verwijderd uit de vraag ‘Uitgangsmateriaal’

Versie 52 (01-04-2019)
105. Bugfix default instellen Uitgangsmateriaal
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Versie 53 (03-04-2019)
106. Bugfix Percentage neoplastisch cellen Overige moleculaire analyse

Versie 54 (04-04-2019)
107. Technische update

Versie 55 (11-04-2019)
108. Klinische interpretatie is te koppelen aan het gevraagd onderzoek

Versie 56 (17-04-2019)
109. Bugfix; onthouden van de conclusie header

Versie 57 (25-04-2019)

110. Niet NGS platform - tekst MLPA blijft nu behouden
111. Analyse door toegevoegd aan Sequentie analyse
112. NGS platform invullen bij 1 keuze (parameter)

113. Info tekst NGS platform default invullen (parameter)

Versie 58 (25-07-2019)

114. Datum in de conclusie aangepast

115. Alfabetische volgorde gekoppelde Mol en Klin interpretatie
116. Schrijfwijze en volgorde TMB

117. Bugfix, genen bij Aanvraag Overige

Versie 59 (25-07-2019)
118. Bugfix, naam NGS platform 2 tm 6 werd niet goed weergegeven

119. Genen toegevoegd: ABL2, ACVR1B, ALOX12B, ANKRD11, ANKRD26, ARFRP1, ARID1A,
ARID1B, ARID2, ARID5B, AURKA, AURKB, AXIN1, AXIN2, AXL, BBC3, BCL2L1, BCL2L11, BCL2L2,
BCR, BIRC3, BLM, BMPR1A, BRD4, BTK, C110rf30, CASP8, CBFB, CCND2, CCND3, CCNE1,
CD274, CD276, CD74, CDC73, CDK8, CDKN1A, CDKN2C, CENPA, CHD2, CHD4, CRKL, CSNK1A1,
CTCF, CTLA4, CTNNA1, CUL3, CYLD, DCUN1D1, DDX41, DHX15, DICER1, DIS3, DNAJB1,
DNMT1, DNMT3B, DOT1L, E2F3, EED, EGFL7, EIF4A2, EIFAE, EML4, EPCAM, EPHA3, EPHAS5,
EPHA7, EPHB1, ERCC1, ERCC3, ERCC4, ERCC5, ERRFI1, EWSR1, FAM123B, FAM175A, FAMA46C,
FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCI, FAS, FAT1, FGF1, FGF10, FGF14, FGF19,
FGF2, FGF23, FGF3, FGF4, FGF5, FGF6, FGF7, FGF8, FGF9, FH, FLCN, FLI1, FOXO1, FOXP1,
FRS2, FYN, GABRAG, GATA3, GATA4, GATA6, GEN1, GID4, GLI1, GNA13, GPR124, GPS2,
GREM1, GRIN2A, GRM3, H3F3C, HGF, HIST1H1C, HIST1H2BD, HISTLH3A, HIST1H3D,
HIST1H3E, HIST1H3F, HISTIH3G, HISTLH3H, HISTLH3I, HIST1H3J, HIST2H3A, HIST2H3C,
HIST2H3D, HIST3H3, HLA-A, HLA-B, HLA-C, HNRNPK, HOXB13, HSD3B1, HSP90AA1, ICOSLG,
IFNGR1, IGF1, IGF1R, IGF2, IKBKE, IL10, IL7R, INHA, INHBA, INPP4A, INPP4B, INSR, IRF2, IRF4,
IRS1, IRS2, JUN, KAT6A, KDM5A, KDMS5C, KEL, KIF5B, KLHL6, KMT2B, KMT2D, LAMP1, LATS1,
LATS2, LMO1, LRP1B, LYN, LZTR1, MAGI2, MALT1, MAP3K13, MAP3K14, MAP3K4, MAPK1,
MAPK3, MCL1, MDC1, MEF2B, MEN1, MGA, MITF, MLLT3, MRE11A, MST1, MYB, MYCL1,



}
Stichting PALGA

palga
Handleiding

Protocol Moleculaire bepalingen Pagina 13 van 75

MYOD1, NAB2, NCOA3, NEGR1, NFE2L2, NFKBIA, NKX2-1, NKX3-1, NSD1, NTRK1, NTRK2,
NTRK3, NUP93, NUTM1, PAK1, PAK3, PAK7, PARK2, PARP1, PAX3, PAX7, PAX8, PBRM1,
PDCD1, PDCD1LG2, PDK1, PDPK1, PGR, PHOX2B, PIK3C2B, PIK3C2G, PIK3C3, PIK3CD, PIK3CG,
PIK3R3, PIM1, PLCG2, PLK2, PMAIP1, PMS1, PNRC1, PPARG, PPM1D, PPP2R1A, PPP6C,
PRDM1, PREX2, PRKAR1A, PRKCI, PRSS8, PTPRD, PTPRS, PTPRT, QKI, RAB35, RAD50, RAD51,
RAD52, RANBP2, RARA, RBM10, RECQL4, REL, RFWD2, RHEB, RICTOR, RIT1, RPS6KA4,
RPS6KB1, RPS6KB2, RPTOR, RUNX1T1, RYBP, SH2B3, SH2D1A, SHQ1, SLIT2, SLX4, SMAD2,
SMAD3, SMARCD1, SNCAIP, SOCS1, SOX10, SOX17, SOX2, SOX9, SPEN, SPTA1, STAT4,
STAT5A, STK40, SUZ12, SYK, TAF1, TBX3, TCEB1, TCF3, TCF7L2, TERC, TET1, TFE3, TFRC, TFRC,
TGFBR1, TGFBR2, TMPRSS2, TNFAIP3, TOP1, TP63, TRAF2, TSC1, TSC2, VEGFA, VTCN1, WISP3,
XIAP, XPO1, XRCC2, YAP1, YES1, ZBTB2, ZBTB7A, ZNF217 en ZNF703

Versie 60 (26-08-2019)

120. Bugfix bij het koppelen van de standaard teksten aan gevraagd onderzoek
121. Datasheet wordt bij 1 optie direct getoond als read only
122. Bugfix: Percentage neoplastische cellen elders geschat bij Overige moleculaire

analyse werd niet goed getoond.

Versie 61 (02-09-2019)

123. Bugfix bij het koppelen van de standaard teksten aan gevraagd onderzoek

124. In de rubriek Genen regels NGS en NGS (no import) is een checkbox toegevoegd, als
deze is aangevinkt wordt de genenregel niet in de PV weergegeven maar wel doorgestuurd
naar de PALGA databank

125. Titel van de moleculaire interpretatie in de PV van de 29 of 3% bepaling wordt
aangepast er bij de 1°% of 2% bepaling geen moleculaire interpretatie is ingevuld. De
toevoeging van 2¢ bep of 3¢ bep wordt verwijderd

126. Conclusie van de 2¢ of 3¢ bepaling wordt aangepast als er bij de 1 of 29 bepaling
geen klinische interpretatie is ingevuld. De toevoeging van 2¢ of 3¢ bep is verwijderd.

Versie 62 (03-09-2019)
127. Rubriek ‘Gevraagd onderzoek’ toegevoegd aan het tabblad Overige moleculaire
analyse

Versie 63 (24-09-2019)

128. Het aantal infovelden per niet-NGS platform is nu per lab op te hogen naar een
gewenst aantal

129. Per panel van de Therapiekeuze is nu in te stellen of de vraag MSI bepaling getoond
dient te worden

130. Per panel van de Therapiekeuze is nu in te stellen of de vraag TMB getoond dient te
worden

131. Per panel van de Therapiekeuze is nu in te stellen of de tekst Neoplastische cellen
vervangen dient te worden voor ‘verdachte cellen’ in de het protocol/PV

132. Vraag Mediane coverage is toegevoegd. Deze is via de parameter aan of uit te zetten.
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Versie 64 (26-09-2019)
133. Bugfix: Klasse wordt alleen in de PV getoond als die daadwerkelijk is ingevuld
134. Genen zijn op alfabetisch volgorde gerangschikt

Versie 65 (01-10-2019)
135. Bugfix: Foutmelding in het Admin tabblad Gevraagd onderzoek Differentiaal diagnose

Versie 66 (16-10-2019)

136. Bugfix: De disclaimer bij de CNV werd van analyse 1 naar analyse 2 gekopieerd

137. Bugfix: De info tekst van de niet NGS-platformen werd niet goed doorgestuurd naar
het laboratoriumsysteem. Dit is nu hersteld.d

138. Mediane coverage is nu per gevraagd onderzoek instelbaar

Versie 67 (21-01-2020)

139. Bugfix: Datum in de conclusie werd niet bij alle type onderzoeken weergegeven.

140. Protocol blijft in te vullen nadat wordt aangegeven is dat het tumorpercentage
onbekend is

141. Bugfix: Info teksten platform werd bij 2 teksten niet goed getoond.

142. Vraag Datasheet toegevoegd aan de overige moleculaire analyse

143, Andere organisatie en onderzoeksnummer toegevoegd aan de conclusie, is aan te

zetten via een parameter onder de admin knop

Versie 68 (03-02-2020)
144. Bugfix: opslaan instellingen MSI bepalingen, Mediane coverage en TMB hersteld
145. Datasheet bij Overige moleculaire bepalingen niet verplicht gemaakt

Versie 69 (10-02-2020)
146. Bugfix: mutaties in het infoveld keuze “ddPCR” bleven niet behouden

Versie 70 (14-02-2020)
147. Bugfix: Info tekst platform bij NGS werd niet in de PV weergegeven

Versie 71 (17-02-2020)
148. Bugfix: het veld ‘infotekst platform’ is leeg en laat de voorgedefinieerde tekst uit de
PCP-modus niet zien, is opgelost

Versie 72 (19-02-2020)
149. Bugfix: mutaties in het infoveld keuze “NGS” bleven niet behouden
150. Cyste uit de lijst met aard materialen gehaald
151. Release notes import — export toegevoegd in document achteraan.
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Versie 73 (01-07-2020)

152. Extratabblad t.b.v. weergeven updates protocol

153. Het Prinses Maxima Centrum is als (extern) laboratorium toegevoegd

154. Het labnummer in de PV (aanvraag en voorbewerking) kan via een parameter
uitgezet worden.

155. Ovm: De header in de conclusie wordt alleen getoond als er een klinische
interpretatie wordt ingevuld in het protocol.

156. Ovm: De datum in de header is gekoppeld aan het invullen van de klinische
interpretatie.

157. Ovm: De vragen Hoeveelheid en Kwaliteit voor DNA, RNA en cfDNA zijn via een
parameter uit te zetten.

158. Ovm: De tekst Verdachte cellen ipv Neoplastische cellen is instelbaar via een admin
tab.

159. Ovm: De teksten bij de dropdown menu's van de moleculaire en klinische
interpretatie wisselen mee bij het wisselen in de dropdown.

160. Ovm: Referentienummer is toegevoegd, dit is via een parameter aan te zetten.

161. Ovm & Seq: Analysenummer toegevoegd. Dit is via een parameter aan te zetten.

162. Seq: De data voor in de CNV tabel is te importeren via het XML bericht.

163. Seq: Het NM nummer is te importeren via het XML bericht.

Versie 74 (04-07-2020)
164. Bugfix: OVM, mutaties in het Klinische interpretatie veld bleven niet behouden’

Versie 75 (16-07-2020)

165.  Bugfix: SEQ, de datum in de header van de conclusie werd niet behouden bij het
toevoegen van een Overige moleculaire analyse.

166. Toevoeging PRKD1 bij de Genen basis set.

Versie 76 (20-08-2020)
167. Bugfix: OVM, het tekstveld Moleculaire interpretatie bleef niet bewaard.

Versie 77 (26-08-2020)
168.  Bugfix: Aanvulling microscopie werd ten onrechte 2x getoond in de PV.

Versie 78 (16-09-2020)
169. Bugfix: OVM: Tekst uit klinische interpretatie bleef niet goed bewaard.

Versie 79 (22-10-2020)

170.  Bugfix: waarde uit rubriek “Beschrijving aardmateriaal” in PV zichtbaar.

171. In OVM bij keuze “onvoldoende” in de rubriek “Hoeveelheid DNA” werden de
onderliggende rubrieken niet getoond. Is aangepast.
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Versie 80 (05-07-2021)
172. Technische update

Versie 81 (20-09-2022)

173.  Bugfix: bij combineren van sequentie analyse na een overige moleculaire analyse
opgelost

174. Volgorde in de PV aangepast naar chronologische volgorde van diverse bepalingen

175. Nieuwe procedures: tab fusiegenen en tab WGS

176. Uitbreiding sequentie analyses t/m 5 bepalingen

177. Bugfix: clonaal verwantschap na 3 bepalingen hersteld

178.  Per bepaling autorisatie KMBP mogelijk, wordt ook vermeld in PV

179. Extra kolom bij mutatie, resulteert in “zie toelichting”

180.  Extra rubriek “Primaire tumorlocatie” in tab Algemeen

|II

181.  Bugfix: Bij geen mutaties onterechte zin “einde geen genen in panel” verwijderd

182. Extra rubriek “Mediane unieke coverage”, niet verplicht veld, instelbaar via
parameter

183.  Extra rubriek “Toegewezen KMBPer”, niet zichtbaar in de PV, bruikbaar voor in LMS

184. Bugfix: "aardmateriaal:" wordt niet getoond bij 2e en 3e bepaling in de PV

Versie 82 (22-09-2022)
185.  Bugfix: Bij tab overige mol analyses verdwenen de onderliggende tekstvelden bij de
rubriek “analyse” als het antwoord “in situ” gekozen werd.

Versie 83 (26-09-2022)

186.  Bugfix: Default keuze “aanvrager” op Admin tab bleef niet bewaard.

187.  Bugfix: Ovm, het antwoord bij “gebruikte techniek (anders)” kwam niet correct in de
PV.

188.  Bugfix: Seq, Aantal kopieén van CNV tabel kwam niet in de PV.

189. “Primaire tumorlocatie” is opgenomen in de PV.

190. “mediane unieke coverage” is opgenomen in de PV.

191. Seq: Default tekst van “klinische interpretatie” was niet zichtbaar bij reden “clonaal
verwantschap”

192. Seq: Haakjes () toegevoegd bij “Protein” in pv.

193.  Bugfix: Bij een samengevoegd verslag kwam er ongewenste tekst in de titel van de
conclusie.
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Versie 84 (29-09-2022)

194. Fusiegenen tab: “Analyse uitgevoerd op” toegevoegd als niet-verplichte vraag.

195. OVM tabs: “Gebruikte technieken” niet-verplicht gemaakt en de keuze
“conventionele PCR” toegevoegd.

196. Bugfix: OVM tabs, Onterecht waarschuwing bij “Percentage neoplatische cellen
elders geschat”.

197.  Bugfix; Seq PV, bij clonaal verwantschap verscheen de “Moleculaire Interpretatie”
niet in de PV.

198. Seq PV: Analysenummer opgenomen in de PV.

Versie 85 (10-10-2022)

199. Bugfix: Foutieve opbouw PV bij keuze “cfDNA” bij vraag “Uitgangsmateriaal”.

200. Seq analyse tab: vragen “Hoeveelheid cfDNA” en “Kwaliteit cfDNA” toegevoegd.

201. Seq analyse tab: Antwoord van “Info tekst platform” wordt getoond in de PV, achter
de gebruikte techniek. Uitgezonder NGS, hier is het zichtbaar achter “NGS Platform”.

Versie 86 (19-10-2022)

202. Bugfix: Parameter "PV: Deel autorisatie PV activeren” verwijderd, hoorde bij oude
systematiek en was onterecht zichtbaar.

203.  Bugfix: Fusiegen was tweemaal in PV zichtbaar in combinatie met Seq analyse,
gecorrigeerd.

Versie 87 (08-11-2022)

204. Bugfix: Veld 'Fusiegen analyse overige' komt niet in PV

205. WAGS deel: tumor purity en Average tumor ploidy in de PV

206. WGS deel: Tumor Specic homozygous disruption in de PV

207.  Bugfix: Bij clonaal verwantschap, komt de moleculaire interpretatie niet in de
uiteindelijke UDPS.

Versie 88 (19-12-2022)
208.  Bugfix: Bij OVM conclusie ontbrak “dd. datum”

Versie 89 (23-01-2023)
209. Bugfix: Rubriek “Procedure” werd niet getoond bij keuze “RNA” uit de rubriek
“Uitgangsmateriaal”

Versie 90 (24-02-2023)
210. Extra: Disclaimer (titel) toegevoegd aan PV bij WGS
211. Bugfix: Onderzoeksnummer wordt niet getoond in PV opbouw in het deel “niet-

IM

clonaa
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212.  Wijziging: automatisch opbouw van fusiegenen onder Moleculaire interpretatie bij
WGS verwijderd, werd dubbel getoond

Versie 91 (17-04-2023)

213. Admin tab, Externe laboratoria: VU Medisch Centrum en Amsterdam Medisch
Centrum vervangen voor respectievelijk Amsterdam UMC - locatie VUmc en Amsterdam
UMC - locatie AMC.

214. Bugfix: Overige moleculaire analyse 4 en 5 worden niet getoond in de PV.

Versie 92 (25-04-2023)

215.  Bugfix: Fusiegenen klinische interpretatie wordt niet getoond in conclusie

216. Bugfix: Fusiegenen Hoeveelheid RNA en Kwaliteit RNA verscheen niet in combinatie
met keuze “andere organisatie” bij rubriek “aanvrager”



Stichting PALGA
Handleiding
Protocol Moleculaire bepalingen

Handleiding

Scherm 1 Algemeen

palga

Pagina 19 van 75

1234567890

I Opslaan | Annuleren Raggart e FateniNaam Pustiate s 082022 Protolvarsie 0081
palge oo T99-TEST  TestTestTest 24071888 Moleculaire bepalingen
Condusie
° . Moleculaire technieken algemeen (Gebasoerd op de nchtn versiaglegging Moleculair technisken (2012)
Hgemeen
o Aanviager @ eigenorganisatie O andere organisatie O anders
N VOORBEV!
Aanvtager UNIC Uirecht (8) Ond (8/755-1000, (8758:2000; mond
- Onderzoeksnummets) 7091000 [ Utgangsmateriaat weefsel n pa e (gekieurde) coupes
Wanagement [Tee-2000 ‘U
e naramaterat [wond .
Primaire umorocate | adnex v
© [admin] c
o [ e )
Uitgangsmaterizal parafine FFPE () ciDNA
O sanwling O [ cytolegie in preserveer o
Dons (O cytlagie prafinebiokie ) ngeroren viefsel
. DA Oleyogepreparast () anders
O ool
updates.
Datum aanvrasg mol. disgnostek [17-08-2022
PATH)
Datum start ol diagnostiek
noster [os-08-2022
Hoeveelneid weefsel ® vodcends O omoidosnds O cnbekend
Macro disseclie uigevoerd door 5
Procedure seq analyse fusiegenen [ wos «overige moleculaire analyses

Rubriek Aanvrager: De rubriek is verplicht in te vullen. Hier kunt u het type aanvragen kiezen. Bij

anders komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek Andere organisatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als

Aanvrager = andere organisatie. Hier kunt U de andere organisatie kiezen.

Rubriek Onderzoeksnummer: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u één of meerdere

onderzoeksnummers opgeven.

Rubriek Aardmateriaal: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kunt u de selectie maken.

Rubriek Uitgangsmateriaal: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kunt u het uitgangsmateriaal

kiezen. Bij anders komt een verplicht vrij tekstveld

Rubriek Datum start mol. diagnostiek (PATH): De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u

de details opgeven.

Rubriek Datum aanvraag mol. diagnostiek (PATH): De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier

kunt u de details opgeven.

Rubriek Hoeveelheid weefsel: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt niet

getoond als Uitgangsmateriaal is alleen DNA. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid weefsel.
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Rubriek Macrodissectie uitgevoerd door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u de
naam van de macrodissectie uitvoerder kiezen. Deze rubriek wordt niet overgenomen in de PV en
conclusie rapportage. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum voor ingevuld.

Rubriek Procedure: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Hoeveelheid weefsel = voldoende. Hier kunt u de details opgeven.
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Scherm 2 Sample management

Patient Nummer-
alqa Opslaan || Annuleren ©  Rapport Nummer Patient Naam Gestacht v Publicatie datum: 06-2022 Protocol versie 0.0.81
p g Feedback T22-00120 TestPt Geboorte Datum:20-05-1980 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
Sample Mar op de richtlijn (2012)
O Hgemeen Aantalteverwachten | (gl 1 5 (3 (O4  Os
variantenlijst | - - - AANVRAAG EN VOORBEWERKING
Aanvrager Apple3; Onderzoeksnummer 147258, 314157; huid
I Relir:rr:::‘r:rl‘rllage; ImportTestLN7T1 Uitgangsmateriaal- blanco coupes
Management MOLECULAIRE ANALYSE
Wit u de geimporteerde geneset1 () j Reden aanvraag: therapiekeuze
sequent verwijderen Gevraagd onderzoek: sequentie-analyse colorectaal carcinoom
equentie Referentienummer: ImportTestLN7T1; cellen: 75; door ; DNA: voldoende;
Analyse 1 kwaliteit DNA: onbekend

Gebruikte techniek: NGS

Datasheet Seq analyse panel: https://www.palga.nidatasheet/UMCU/CHPV2pIus3_UMCU pdf

© Aanvuliing Sequentie Panel (hotspot) mutaties in genen- ABL1, AKT1, ALK, AMELY, APC, ARAF, ATM, BRAF, CALR, CCND1, CDHI,
GDKd, GDKN2A, GSF1R, GTNNB1, DDX3Y, EGFR, ERBB2, ERBB4, EZH2, FBXW7, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FLT3, GNA11,
GNAQ, GNAS, HNF1A, HRAS, IDH1, IDH2, JAK2, JAK3, KDR, KIT, KRAS, MAP2K1, MDM2, MET, MLH1, MPL, MYD88,
NOTCH1, NPM1, NRAS, PDGFRA, PIK3CA, POLD1, POLE, PTEN, PTPN11, RAF1, RB1, RET, ROS1, SMAD4, SMARCB1,

© rrotocol SMO, SRC, STK11, TERT, TP53, VHL

updates

MOLECULAIR RESULTAAT
BRAF [NM_004333.5]: codon 438-472, 582-610: geen mutatie aangetoond
HRAS [NM_005343.3]: codon 6-34, 43-81: geen mutatie aangetoond
KRAS [NM_004985.4]: codon 6-65, 114-149: geen mutatie aangetoond
NRAS [NIM_002524.4]: codon 4-30, 43-68, 98-150: geen mutatie aangetoond

Toelichting
Rubriek Aantal te verwachten variantenlijst: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de
verwachte aantal variantenlijsten in.

Rubriek Referentienummer variantenlijst 1: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Aantal te verwachten variantenlijst =1, 2, 3, 4 of 5. Hier vult u het
referentienummer in van de verwachte te importeren variantenlijst.

Rubriek Referentienummer variantenlijst 2: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Aantal te verwachten variantenlijst = 2, 3, 4 of 5. Hier vult u het
referentienummer in van de verwachte te importeren variantenlijst.

Rubriek Referentienummer variantenlijst 3: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Aantal te verwachten variantenlijst = 3, 4 of 5. Hier vult u het referentienummer
in van de verwachte te importeren variantenlijst.

Rubriek Referentienummer variantenlijst 4: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Aantal te verwachten variantenlijst = 4 of 5. Hier vult u het referentienummer in
van de verwachte te importeren variantenlijst.

Rubriek Referentienummer variantenlijst 5: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Aantal te verwachten variantenlijst = 5. Hier vult u het referentienummer in van
de verwachte te importeren variantenlijst.
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Als er een geimporteerde geneset Klaar staat:

Patient Nummer

alga Opslaan || Annuleren [~ R Pabent Nasim st v Publcate daturs: 082022 Protocol verse 0.0.81

P Feedback Gontrole T22-00120 TestPt Geboorte Daturn: 20-05-1980 Moleculaire bepalingen
v Condusie
Sample Management Gebaseerd op de richtiin verslaglegging Moleculaire technieken (2012)
Agemeen Aantaltevenwachten 4 @5 (03 (04 O5
variantenlijst AANVRAAG EN VOORBEWERKING
huid
Sample Referentienummer 101234 Uitgangsmateriaal. weefsel in paraffine FFPE
Management variantenlijst 1

MOLECULAIRE ANALYSE (Seq. Analyse 1
Referentienummer 109999 Referentienummer. 1D 1234; hoeveelheid DNA: voldoende; kwaliteft DNA: onbekend
varianteniijst 2

Gebruikte techniek” NGS
Sequentie

Analyse 1 (Erstaat een Kaar_ Het i 5101234 )
[lms de doel locatie (bepalingnummer) ]
Sequentie - = - - -
Analyse 2. Doellokate | 1 [g2 O3 04 OS5 Referentienummer: 109999
Referentienummer was niet correct. Conigeer referentienummer.
© Aanvuliing
Of verwider de Import data. Druk daama boven in op Annuleren en start opnieuw een import
Wiltu deze Importset (- 13
© Protocol verwideren =

Rubriek Doel lokatie: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als er een
geimporteerde variantenlijst klaar staat. Deze variantenlijst moet naar een locatie gekopieerd
worden. Er komt een foutmelding als het referentienummer van de geimporteerde geneset niet
overeen komt met het opgegeven referentienummer van de doel lokatie.

U kunt hierop de import data verwijderen of naar een andere lokatie kopieren.

Als er een geimporteerde genesets zijn:

Patient Nummar
5' Opslaan | Annuleren [~ - JE— Gorant |V Puslcate datur: 082022 Protocol versie 0.0.81
p ; = Feedback Gonirole T22-00120 TestPt ‘Geboorte Datum: 20-05-1980 Moleculaire bepalingen
L Condlusie
sample baseerd op de richtlin Molecuiaire 12)
Algemeen
Aantalteverwachten [ 51 @2 (O3 (4 O5

variantentijst |_'= AANVRAAG EN VOORBEWERKING
i
Sample Referentienummer p 1234 Uitgangsmateriaal weefsel in parafiine FFPE
variantenlijst 1
Management MOLECULAIRE ANALYSE (Seq. Analyse 1
Referentienummer pgg99 Referentienummer: D1234; hoeveelheid DNA: voldoende; kwaliteit DNA: onbekend
variantenliist 2

Gebruikie technielc NGS
Sequentie

Analyse T [Erstaat Kiaar is ID1234 ]
Kes de doe iocatie (bepaiingnummer) )
Sequentie .
Analyse 2 Dogllokatie 1 (2 (O3 O4 OS5
© Aanvulling
© Protocol

Rubriek Wilt u dese importset verwijderen: De rubriek is verplicht. Deze rubriek wordt getoond als er

een doel locatie / bepalingnummer gevuld is. Hiermee kan de doel locatie / bepalingnummer weer
leeg gemaakt worden / geneset kan verwijderd worden.

Rubriek Wilt u de geimporteerde geneset1 verwijderen: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als er een doel locatie / bepalingnummer gevuld is. Hiermee kan de
doel locatie / bepalingnummer weer leeg gemaakt worden / geneset kan verwijderd worden.
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Rubriek Wilt u de geimporteerde geneset2 verwijderen: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als er een doel locatie / bepalingnummer gevuld is. Hiermee kan de
doel locatie / bepalingnummer weer leeg gemaakt worden / geneset kan verwijderd worden.

Rubriek Wilt u de geimporteerde geneset3 verwijderen: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als er een doel locatie / bepalingnummer gevuld is. Hiermee kan de
doel locatie / bepalingnummer weer leeg gemaakt worden / geneset kan verwijderd worden.
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Scherm 3 Sequentie analyse
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Schermvoorwaarde is Procedure is Aantal te verwachten variantenlijstenis 1, 2, 3, 4 of 5.

Per variantenlijst worden onderstaande rubrieken getoond. Er worden maximaal 5 variantenlijsten
ondersteund.

Bij dit schermtype wordt de PV / Conclusie niet getoond i.v.m. de tabel invoer van genen regels.

Rubriek Reden aanvraag: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de details in. Bij anders
komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek Gevraagd onderzoek (therapiekeuze): De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Reden aanvraag = therapiekeuze. Hier vult u de details in. Bij anders komt een
verplicht vrij tekstveld.

Rubriek Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose): De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze
rubriek wordt getoond als Reden aanvraag = differentiaal diagnose. Hier vult u de details in. Bij
anders komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap): De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze
rubriek wordt getoond als Reden aanvraag = clonaal verwantschap. Hier vult u de details in. Bij
anders komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek Gevraagd onderzoek (overig): De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt

getoond als Reden aanvraag = overig. Hier vult u de details in. Bij anders komt een verplicht vrij
tekstveld.

Rubriek Referentienummer: De rubriek wordt hier alleen getoond

palga
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Rubriek Onderzoeksnummer: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kunt u één of meerdere
onderzoeksnummers opgeven. Deze rubriek wordt alleen getoond bij bepalingnummer 2, 3, 4 en 5.

Rubriek Aardmateriaal: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kunt u de selectie maken. Deze
rubriek wordt alleen getoond bij bepalingnummer 2, 3, 4 en 5.

Rubriek Beschrijving aardmateriaal: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt
alleen getoond bij bepalingnummer 2, 3, 4 en 5. Hier kiest u de een beschrijving opgeven.

Rubriek Uitgangsmateriaal: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kunt u het uitgangsmateriaal
kiezen. Bij anders komt een verplicht vrij tekstveld. Deze rubriek wordt alleen getoond bij
bepalingnummer 2, 3,4 en 5.

Rubriek Hoeveelheid weefsel: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt niet
getoond als Uitgangsmateriaal is alleen DNA. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid weefsel.
Deze rubriek wordt alleen getoond bij bepalingnummer 2, 3, 4 en 5.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt
getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Hier
vult u de het percentage in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = eigen organisatie OF
andere organisatie. Hier vult u de details in. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige
datum voor ingevuld.

Rubriek Percentage neoplastische cellen elders geschat: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze
rubriek wordt getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = andere organisatie. Hier vult u
de het elders geschatte percentage in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen elders beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht in te
vullen. Deze rubriek wordt getoond als Percentage neoplastische cellen elders geschat is ingevuld
Hier vult u de details in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
status van het percentage.

Rubriek Hoeveelheid DNA: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid DNA.

Rubriek Kwaliteit DNA: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de kwaliteit van het DNA.

Rubriek Hoeveelheid cfDNA: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond
als Uitgangsmateriaal: = cfDNA. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid cfDNA.
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Rubriek Kwaliteit cfDNA: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Uitgangsmateriaal: = cfDNA. Hier kiest u de (status van) de kwaliteit van het cfDNA.

Rubriek Datasheet Seq analyse panel: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
datasheet link.

Rubriek Gebruikte techniek: De rubriek is verplicht om in te vullen. Bij anders komt een verplicht vrij
tekstveld.

Rubriek NGS platform: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
gebruikte techniek = NGS. Hier kiest u de details. Bij NGS no specification komt een verplicht vrij
tekstveld.

Rubriek Info teksten platform tonen: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Bij ja wordt de info tekst
van het platform getoond. Hier heeft u de mogelijkheid om deze info tekst aan te passen.

Rubriek Info teksten genen tonen: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Bij ja worden de info
teksten van de genen getoond. Hier heeft u de mogelijkheid om deze info teksten aan te passen.

Rubriek Seq analyse panel: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) = anders OF als Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose) =
anders OF als Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) = anders OF als Reden aanvraag = anders.
Hier kiest u de genen. Bij andersl of anders2 of anders3 of anders4 komen verplichte vrije
tekstvelden.

Rubriek Tonen bij geen mutatie voor: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt
getoond als Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) = anders OF als Gevraagd onderzoek (differentiaal
diagnose) = anders OF als Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) = anders OF als Reden
aanvraag = anders. Hier vult u de betreffende genen in.

Rubriek Overige genen tonen bij geen mutatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) = anders OF als Gevraagd onderzoek
(differentiaal diagnose) = anders OF als Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) = anders OF als
Reden aanvraag = anders. Hier vult u de details in.

Rubriek Sequentie panel tonen in PV: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt
getoond als Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) = anders OF als Gevraagd onderzoek (differentiaal
diagnose) = anders OF als Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) = anders OF als Reden
aanvraag = anders. Hier vult u de details in.

Rubriek Genen regels NGS en NGS (no import): Deze rubriek wordt getoond als Gebruikte techniek is
NGS. Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van het scherm. Ze bevatten de
kolommen:

checkbox bewaren (j/n)

Build

e Chr

Start
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o Ref
o Alt
e Coverage
e Frequency
e Gene
e Transcript
e Exon
e Coding
e Protein
e Klasse

Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Genenpanel tonen bij niet beoordeelaar: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Bij ja worden
hier de genen uit het panel getoond. Per gen kunt u aangeven of deze als niet beoordeelaar in het
verslag getoond moet worden.

Rubriek Aanvulling: De rubriek is niet verplicht in te vullen. De inhoud van dit vrij in te vullen
tekstveld wordt in het verslag getoond onderaan het moleculaire resultaat

Rubriek Keuze moleculaire interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Moleculaire interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond
in een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.

Rubriek Autorisatie: De rubriek is verplicht. Indien de rol als analist of patholoog is alleen optie “in
uitvoering” te selecteren. Voor de KMBP’er zijn er de extra opties “autoriseer” en “deautoriseer”
Indien de optie “autoriseer” geselecteerd is er een informatie balloon zichtbaar met wie het
geautoriseerd heeft en de datum van autorisatie. Autorisatie vind plaats per variabelelijst.

Autorisator | (@) autoriseer () deautorizeer () in uitvoering

[ Geautorizeend door: Tobias op 08-08-2022

Rubriek Keuze klinische interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Klinische interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond in
een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.
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Scherm 4 Overige moleculaire analyse
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Toelichting
Schermvoorwaarde is Procedure is overige moleculaire analyses.

Rubriek Aantal bepalingen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u het aantal in. Per
bepaling worden onderstaande rubrieken getoond. Minimaal 1 maximaal 5.

Rubriek Reden aanvraag: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de details in. Bij anders
komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek gevraagd onderzoek: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier selecteert u het
gevraagde onderzoek.

Rubriek Analyse: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de details in.

Rubriek Macrodissectie uitgevoerd door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u de
naam van de macrodissectie uitvoerder kiezen. Deze rubriek onderdrukken als Analyse = in situ. Deze
rubriek wordt niet overgenomen in de PV en conclusie rapportage. Hier wordt tevens de datum
ingevuld met de huidige datum voor ingevuld.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt
getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Deze
rubriek onderdrukken als Analyse = in situ. Hier vult u de het percentage in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = eigen organisatie OF
andere organisatie. Hier vult u de details in. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige
datum voor ingevuld. Deze rubriek onderdrukken als Analyse = in situ.
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Rubriek Percentage neoplastische cellen elders geschat: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze
rubriek wordt getoond als Uitgangsmateriaal # DNA en aanvrager = andere organisatie. Deze rubriek
onderdrukken als Analyse = in situ. Hier vult u de het elders geschatte percentage in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen elders beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht in te
vullen. Deze rubriek wordt getoond als Percentage neoplastische cellen elders geschat is ingevuld.
Deze rubriek onderdrukken als Analyse = in situ. Hier vult u de details in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
status van het percentage.

Rubriek Gebruikte techniek: De rubriek is verplicht om in te vullen. Bij anders komt een verplicht vrij
tekstveld.

Rubriek Hoeveelheid DNA: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid DNA.

Rubriek Kwaliteit DNA: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de kwaliteit van het DNA.

Rubriek Keuze moleculaire resultaat: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Moleculaire resultaat: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond in
een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.

Rubriek Mutatieanalyse eerste beoordelaar: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u
de naam van de beoordelaar kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum
voor ingevuld.

Rubriek Mutatieanalyse tweede beoordelaar: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u
de naam van de beoordelaar kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum
voor ingevuld.

Rubriek Mutatieanalyse derde beoordelaar: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kunt u de
naam van de beoordelaar kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum voor
ingevuld.

Rubriek Keuze moleculaire interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Moleculaire interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond
in een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.

Rubriek Keuze klinische interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.
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Rubriek Autorisatie: De rubriek is verplicht. Indien de rol als analist of patholoog is alleen optie “in
uitvoering” te selecteren. Voor de KMBP’er zijn er de extra opties “autoriseer” en “deautoriseer”
Indien de optie “autoriseer” geselecteerd is er een informatie balloon zichtbaar met wie het
geautoriseerd heeft en de datum van autorisatie. Autorisatie vind plaats per bepaling.

Autorisator | (@) auforiseer () deautorisesr () in uitvoering

[ Geautoriseerd door: Tobias op 08-05-2022

Rubriek Klinische interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond in
een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.
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Scherm 5 Fusiegenen
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Keuze Moleculaire interpretatie | Iole Int VB 1 v

Moleculaire interpretatie |Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing elit. Nulla commodo nunc sed pulvinar omare. Eliam nec fermentum lacus. Integer vestibulum hendrerit felis ut faucibus. Aliquam semper orci sit amet ante sodales
euismod. Morbi pellentesque nunc eu quam blandit commodo. Suspendisse ac sodales orci. Sed pharetra felis dictum, fermentun justo sed, dictum enim. Etiam rutrum, odio a bibendum varius, ex ipsum placerat lorem
volutpat malesuada erat nunc at tortor. Pellentesque fermentum feugiat nis! sit amet viverra. Praesent luctus accumsan aliquam. Ut pulvinar, quam quis dictum aliquet, nis! turpis faucibus sapien, a bibendum erat odio sed
mi. Nulla et nisi leo. Morbi nec condimentum dui. Ut viverra luctus consectetur. Ut mollis malesuada mi at lacinia. Duis fermentum rutrum ante, vitae egestas neque fermenturn id 4

Analyse uitgevoerd door eerste | Analist 111 v
analist
24-08-2022
Analyse uitgevoerd door tweede | Anglist 22 v
nalist
24-08-2022
Analyse uitgevoerd door derde | Anajist 3 v
analist
24-08-2022
Toegewszen KMNPer | Dokter rudoffff v
Autorisator @) in yitvoering
Keuze klinische interpretatie  Klinisch int vb1 v

Klinische interpretatie Nlhutbm pharetra nung nisi, nec blandit metus mollis sed. Morbi auctor varius mi. a auctor lectus iaculis sed. In ag Juctus odio. Vivamus accumsan luclus est, at varius magna blandit quis. Nulla pretium justo sed sem

oncys, in volutpat dolor pesusre. Suspendisse orei turpis, interdum ut pallantesque egst. vivarra consectetur adio. In aliquet tincidunt faucibus. Prassent purus naque, imperdist non yltricies a. vehicula thoncus liguls. ™
Duis rhoncus aliquam shoncus. Aliquam feugiat torior eget dalor egestas. vel auctor nisi fermentum v

Toelichting
Schermvoorwaarde is Procedure is fusiegenen in combinatie met een Referentienummer fusiegenen.

Rubriek Reden aanvraag: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de details in. Bij anders
komt een verplicht vrij tekstveld.

Rubriek gevraagd onderzoek: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier selecteert u het gevraagde
onderzoek.

Rubriek Referentienummer: De rubriek wordt hier alleen getoond

Rubriek Gebruikte techniek: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier selecteert u de gebruikte
techniek.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt
getoond als aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Hier vult u de het percentage in.
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Rubriek Percentage neoplastische cellen beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Hier vult u de
details in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
status van het percentage.

Rubriek Hoeveelheid RNA: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de hoeveelheid RNA.

Rubriek Kwaliteit RNA: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
Percentage neoplastische cellen = voldoende. Hier kiest u de (status van) de kwaliteit van het RNA.

Rubriek Datasheet: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier kiest u de datasheet link.

Rubriek Fusiegenen regels: Deze rubriek wordt getoond als Kwaliteit RNA = goed. Deze rubrieken
worden getoond over de gehele breedte van het scherm. Ze bevatten de kolommen:
e checkbox bewaren (j/n)

e Gen¥%

e Transcript
e Exon

e Gen?3

e Transcript
e Exon

e Klasse

e Geenpv

Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Keuze Moleculaire interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Moleculaire interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond
in een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.

Rubriek Analyse uitgevoerd door eerste analist: De rubriek is niet verplicht. Hier kunt u de naam van
de eerste analist kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum voor ingevuld.

Rubriek Analyse uitgevoerd door tweede analist: De rubriek is niet verplicht. Hier kunt u de naam van
de tweede analist kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum voor ingevuld.

Rubriek Analyse uitgevoerd door derde analist: De rubriek is niet verplicht. Hier kunt u de naam van
de derde analist kiezen. Hier wordt tevens de datum ingevuld met de huidige datum voor ingevuld.

Rubriek Toegewezen KMNPer: De rubriek is niet verplicht. Hier kunt u de naam van de KMBPer kiezen
die toegewezen is op de analyse.
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Rubriek Autorisatie: De rubriek is verplicht. Indien de rol als analist of patholoog is alleen optie “in
uitvoering” te selecteren. Voor de KMBP’er zijn er de extra opties “autoriseer” en “deautoriseer”
Indien de optie “autoriseer” geselecteerd is er een informatie balloon zichtbaar met wie het
geautoriseerd heeft en de datum van autorisatie. Autorisatie vind plaats per bepaling.

Autorisator | (@) auforiseer () deautorisesr () in uitvoering

[ Geautoriseerd door: Tobias op 08-05-2022

Rubriek Keuze klinische interpretatie: De rubriek is niet verplicht in te vullen. Hier kiest u een voor
gedefinieerde tekst die in een aparte rubriek getoond wordt.

Rubriek Klinische interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Wordt de keuze tekst getoond in
een bewerkbaar verplicht vrij in te vullen tekstveld. Hier vult u de details in.

Scherm 6 WGS deel 1

Patient Nummer:
pa ga Opslaan || Annuleren 8 Rapport Nummer Patient Naam Gesiacht v Publicatie datum: 06-2022 Protocal versie 0.0.81
Feedbacl [~ Controle T22-05612 Geboorte Datum: 20-05-1999 Moleculaire bepalingen

© Algemeen Reden aanvraag @ therapickeuze () differentiaal diagnose

Gevraagd onderzoek G Voorbeeld Therapie v

(therapickeuze)
Q  sample
Management Referentienummer 07 5556
wes  Percentage neoplastische callen gg
Percentage neoplastische cllen ' Beoordelaar 1 v
aordeeld door
© aanvulling
Percentage neoplastische cellen @ voldoende () onvoldoende () onbekend
O Frenocal Datasheet Seq analyse panel | www.\oorBeeldNGS.nl v
updates

WGS platform @ Illumina NovaSeq

© WGS no specification
Tumor purity g9

Average tumor ploidy g5

Tumor Specific Variants
[Selecteer alles| [Deselecteer alles|
jin Gen Position Variant Protein Read Depth Copies TVAF Biallelic Hotspot Driver G:j” +
BRAF 7:140453136 ¢ 1799T>A pValB00Glu 1507221 6 68 Yes HOTSPOT HIGH rai

Tumor Specific gains & losses
[Selecteer alles| [Deselecteer alles]
i Chromosome Region Gene Type Copies Chromosome Am Copies Geen pv +

10 g23.31 PTEN PARTIAL_LOSS 02 Pa

o Tumor Specific Fusions
[Cpslaan| [Annuleren|

[Selecteer alles| [Deselecteer alles|

3'intron/exon

§ReferentielD g jntronjexon 3 Gen

¥ Referentie D Fusiegen lumor ¢ e frame Driver Geen pv +

jin Fusie 5 gen Kopieen

I;”;RSSU’NF TMPRSS2 ggsronuonms intron 5 PNPLAT ;“ST“C‘““ME‘ Intron 3 5 INFRAME HIGH Pl

Toelichting
Schermvoorwaarde is Procedure is WGS in combinatie met een Referentienummer WGS.
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Rubriek Reden aanvraag: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de details in.

Rubriek gevraagd onderzoek: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier selecteert u het gevraagde
onderzoek.

Rubriek Referentienummer: De rubriek wordt hier alleen getoond

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Deze rubriek
wordt getoond als aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Hier vult u de het
percentage in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen beoordeeld door: De rubriek is niet verplicht om in te vullen.
Deze rubriek wordt getoond als aanvrager = eigen organisatie OF andere organisatie. Hier vult u de
details in.

Rubriek Percentage neoplastische cellen: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
status van het percentage.

Rubriek Datasheet WGS analyse panel: De rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kiest u de
datasheet link.

Rubriek WGS platform: De rubriek is verplicht om in te vullen. Deze rubriek wordt getoond als
gebruikte techniek = WGS. Hier kiest u de details. Bij WGS no specification komt een verplicht vrij
tekstveld.

Rubriek Tumor purity: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u het percentage in van de
tumor purity in.

Rubriek Average tumor ploidy: De rubriek is verplicht om in te vullen. Hier vult u de average tumor
ploidy in.

Rubriek Tumor Specific Variants regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van
het scherm. Ze bevatten de kolommen:
e checkbox bewaren (j/n)

e Gen

e Position
e Variant
e Protein
e Read Depth
e Copies
e TVAF

e Biallelic
e Hotspot
e Driver

e Geenpv

Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.
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Rubriek Tumor Specific gains & losses regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele
breedte van het scherm. Ze bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Chromosome

e Region

e Gene

e Type

e (Copies

e Chromosome Arm Copies
e Geenpv

Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Tumor Specific Fusions regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van
het scherm. Ze bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Fusie

e 5’ Gen

o 5’Referentie ID gen

e 5’intron/exon

e 3'Gen

e 3’Referentie ID gen
3’ intron/exon

e Fusiegen tumor Kopieen
e Fusie frame

e Driver

e Geenpv

Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Signatures regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van het scherm.
Ze bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Microsatelliet Score

e Microsatelliet Status

e  Tumor Mutation Load

e  Tumor Mutation Load status

e 3 Gen

e 3’Referentie ID gen

e 3’intron/exon

e Fusiegen tumor Kopieen

e Fusie frame

e Driver

e Geenpv
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Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Scherm 6 WGS deel 2

Signatures

[Selecteer alles| [Deselecteer alles|

Microsatelliet Score Microsateliet Status tumor Mutation Load tumor Mutation Load status tumor TB Homologe Recombinatie Homologe recombinatie +

0 MmS 189 HIGH 13 0 HR_PROFICIENT !‘W
Tumor Specific homozygous disruptions

[Selecteer alles| [Deselecteer alles|

in Gen Chromosoom Chromosoom band Geen pv +
Selod 3 p22 s
VIRUS
[Selecteer alles| [Deselecteer alles|
i Virus Geen PV +
HPV1E Pl
€UP analyse
Disclaimer [Ditis een voorbeeld Disclaimer
P
Moleculaire interpretatie [rem ipsum dolor sit amet, consectetuer adipiscing elit. Aenean commodo ligula eget dolor. Aenean massa. Cum sacis natoque penatibus et magnis dis parturient montes, nascetur ridiculus mus. Donec quam felis
ulticies nec, eu, pretium quis 4

Klinische interpretatie |ugiat a, tellus. Phasellus viverra nulla ut metus varius laoreet. Quisque rutrum. Aenean imperdiet. Etiam ultricies nisi vel augue. Curabitur ullameorper ultricies nisi. Nam e

Autorisator | [g) in uitvoering

Rubriek Signatures regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van het scherm.
Ze bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Microsatelliet Score

e  Microsatelliet Status
e Tumor Mutation Load
e Tumor Mutation Load status

e 3’ Gen

e 3’Referentie ID gen

e 3’intron/exon

e Fusiegen tumor Kopieen

e Fusie frame

e Driver

e Geenpv
Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Tumor Specific homozygous disruptions regels: Deze rubrieken worden getoond over de
gehele breedte van het scherm. Ze bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Gen

e Chromosoom

e Chromosoom band

e Geenpv
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Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek Virus regels: Deze rubrieken worden getoond over de gehele breedte van het scherm. Ze
bevatten de kolommen:

e checkbox bewaren (j/n)

e Virus

e Geenpv
Elk veld kan afzonderlijk bewerkt worden. Per regel dient u de wijzigingen te bevestigen / ongedaan
maken. De wijzigingen moeten per totale set bevestigd / ongedaan gemaakt worden met de knoppen
opslaan / annuleren.

Rubriek CUP analyse: Deze rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kan men de resultaten van de
CUP analyse invullen.

Rubriek Disclaimer: Deze rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kan men een disclaimer
plaatsen.

Rubriek Moleculaire interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Hier vult u moleculaire
interpretatie in van de WGS analyse.

Rubriek Klinische interpretatie: De rubriek is verplicht in te vullen. Hier vult u moleculaire
interpretatie in van de WGS analyse.

Rubriek Autorisatie: De rubriek is verplicht. Indien de rol als analist of patholoog is alleen optie “in
uitvoering” te selecteren. Voor de KMBP’er zijn er de extra opties “autoriseer” en “deautoriseer”
Indien de optie “autoriseer” geselecteerd is er een informatie balloon zichtbaar met wie het
geautoriseerd heeft en de datum van autorisatie. Autorisatie vind plaats per bepaling.

Autcrisator | (@) auforiseer () deauforiseer () in uitvoering

[ Geautorizeerd door: Tobias op 08-05-2022
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Scherm 7 Protocollaire verslaglegging (PV)

Patient Mummer: Mo existing gen...

Geslacht M 0.0.20

Geboorte Datum: 01/01/1900 Moleculaire bepalingen
= Conclusie

Gebaseerd op de richtlijn verslaglegging Moleculaire technieken (2012) -

AANVRAAG EN VOORBEWERKING
Aanvrager NKI-AVL,(005); Onderzogksnummer (005)T17-12345; appendix
Uitgangsmateriaal: HE-coupe

MOLECULAIRE ANALYSE

Reden aanvraag: therapieleuze

Gevraagd onderzoek: mutatie-analyse CRC

Referentienummer: ID1234; percentage neoplastische cellen: 33; hoeveelheid
DMA- voldoende; kwaliteit DNA: goed

Gebruikte techniek: NGS

MNGS platform: lon Ampliseq (Life technolegies). info lon

Datasheet Seq analyse panel: voorbeeld link 1

Sequentie panel (hotspots): ABL1 info abl1, ACVR1 info bij ACVR1, AKT1 info
hij akt1, AKT2 , AKT3 , ALK , AMELY , AMELX , CDK4 , CDKG , COKNZA |
CDKMZE , CHEKZ , CIC , CSF1R , CTMNB1 , FGFR4  FLT3 , FUBF1 |
FOXL2 , GNAT1, GNAQ , GNAS | H3F3A |, KIT , KRAS , MAX | MAP2ZK1 ,
MDM2Z , MDM4 | MET , MLH1 , FIK3CA , FIK3R1 , PM32 , POLD1 , POLE |
PTCH1 info picht 1

IMOLECULAIR RESULTAAT

EGFR [I: exon exon19: ¢.2369C=T (p.Thr790Met) - frequentie 10.9% -
coverage 3664

ABL1 [info abl1]: exon exon19: c.2236_2250delGAATTAAGAGAAGCA
(p.Glu746_Ala750del) - frequentie 20.6% - coverage 3883
EGFR [ exon exon117:
C.1068_1069insATTGTTACTGTTGATGGATACGTGGACCCT
(p.Cys345_Pro3ddinsProlleValThrvalAspGlyTyrvValAsp) - frequentie 20.6% -
coverage 3833

ABL1 [info abl1]: exon exon10: ¢ 2334C=T (p. Thr790Zot) - frequentie 12.9% -
coverage 3611

ACVR1 info bij ACVR1: geen mutatie aangetoond

AKT1 info bij akt1: geen mutatie aangetoond

AKT2 - geen mutatie aangetoond

AKT3 - geen mutatie aangetoond

ALK : geen mutatie aangetoond

AMELY - geen mutatie aangetoond

AMELX : geen mutatie aangetoond

CDK4 - geen mutatie aangetoond

CDKS - geen mutatie aangetoond

CDKM2A . geen mutatie aangetoond

CDKEMNZE : geen mutatie aangetoond

CHEKZ : geen mutatie aangetoond

CIC : geen mutatie aangetoond

CSF1R : geen mutatie aangetoond

CTNMNE1 : geen mutatie aangetoond

FGFR4 : geen mutatie aangetoond

FLT3 : geen mutatie aangetoond

FUBF1 : geen mutatie aangetoond

FOXL2 - geen mutatie aangetoond

GMNA11 : geen mutatie aangetoond

GMAD . geen mutatie aangetoond

GMAS - geen mutatie aangetoond

H3F3A : geen mutatie aangetoond

KIT : geen mutatie aangetoond

KRAS : geen mutatie aangetoond

MAX - geen mutatie aangetoond

MAF2K1 - geen mutatie aangetoond

MDMZ . geen mutatie aangetoond

MET : geen mutatie aangetoond

MLH1 - geen mutatie aangetoond

Toelichting
In het Protocollair verslag worden alle ingevulde rubrieken per inzending gestructureerd weergeven.
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Scherm 8 Conclusie en Diagnose

mer Mo existing gen.

i Opslaan | Annuleren
palge = )

Rapport Nummer Patient Nazm M 6.0.20
T00-4444 GeneSet Report um: 01/01/1900 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
Ceontrole en aanvulling Conclusie
® Algemeen Conclusie [Kiinische interpretatie van de moleculaire analyse. Kl!msche mlarqvetal e van de moleculaire analyse
. R Klin inter voor
Kiin inter voor Klinische interpretatie van de molecul Iy:
Kiinische inter van de molsculaire analyse e o= atie van de molecularrs analyse
O i e Qv kiin inter 1 text

Diagnoseregel(s)

colon*sysieem*verkrijgingstechniek onbekend*maligniteit*moleculaire
diagnostiek*therapiekeuzetest*braf mutatie aanwezig

colon*: eem*verkrijgingstechniek onbekend*moleculaire diagnostiek*mutatie
nist aanwezig

Diagnoseregel(s) ©

Conclusie gewijzigd

Consult extern aangevraagd

© 2ranvuling

Vermelden als I ©n Om Ow Ov Ow Owi Owm Ox Ox

Sequentie Bepaling 1
Aanvullende diagnose term | braf mutatie aanwezig M

Overige moleculaire
bepaling 1
Aanvullende diagnose term || mutatie nist aanwezig v

Aanvulling microscopie

Aanvulling conclusie

Exira diagnose regel

Toelichting

De Conclusie bevat een standaard tekst, die onderin het scherm kan worden aangevuld met een
eigen tekst via de rubriek Aanvulling conclusie. Deze extra tekst wordt dan onderdeel van het
protocol en gaat niet verloren. Er kan een waarschuwing worden aangevinkt (optioneel item) als het
een gewijzigde conclusie betreft.

Met Conclusie gewijzigd geeft U aan of het een gewijzigde conclusie betreft. Dit wordt dan met een
standaard tekst in de conclusie aangegeven.

Met Consult extern aangevraagd geeft U aan of een extern consult is aangevraagd. Dit wordt dan
middels een standaard tekst aan de conclusie toegevoegd.

De Diagnose bevat de Palga diagnose codering, die onderin het scherm kan worden aangevuld met
een eigen tekst via de rubriek Extra diagnose regel. Deze extra tekst wordt dan onderdeel van het
protocol en gaat niet verloren. Indien dat noodzakelijk is worden hier tevens de palga codes
(verplichte items) ingevoerd. De palga code *systeem is verplicht is deze regel



palga
Stichting PALGA
Handleiding

Protocol Moleculaire bepalingen Pagina 40 van 75
Controle knop

mmer: No existing gen..

0.0.20
01/0111800 Moleculaire bepalingen

pelge Qpslaan || Annuleren

eneSet Report

PV Condusie
Overige moleculaire analyse (2e bep) op de richtlin v 19 ire technieken (2012)
@ nlgemeen
Redenaanvraag therapiekeuze differentiaal diagnose clonaal verwantschap anders AANVRAAG EN VOORBEWERKING

Aanvrager NKI-AVL,(005); Onderzoeksnummer (009)T17-12345; appendix

Analyse Uitgangsmateriaal. HE-coupe

op DNA op RNA in situ
IMOLECULAIRE ANALYSE
Percenta lastische Reden aanvraag: therapiekeuze
cellen 12 Gevraagd onderzoek: mutatie-analyse CRC

Referentienummer: ID1234; percentage neoplastische cellen: 33; hoeveelheid
DNA: voldoende; lovaliteit DNA: goed

Percentage neoplastische telef | niet van toepassing ¥ Gebruikle techniek: NGS ¢

m. lon Ampliseq (Life technolegies). info lon

i Seq anal nel. voorbeeld link 1

Percentage neoplastische
len | Voldoende onvoldoende Sequentie panel (hoispols): ABL1 info abll, ACVR1 info bij ACVR1, AKT1 info
bij aki1, AKT2 , AKT3 , ALK, AMELY . AMELX . CDK4 , CDKG , CDKN2A ,
Keuze moleculair resuftaat | — geen tekstveld — v CDKN2B, CHEKZ, CIC, CSFIR , CTNNB1, FGFR4 , FLT3 , FUBP1
FOXL2 , GNA11 , GNAQ , GNAS , H3F3A , KIT . KRAS, MAX , MAP2K1
. MDM2 , MDM4 , MET . MLH1 , PIK3CA, PIK3R1, PMS2, POLD1 | POLE ,
Analyse vitgevoerd dnnr::;:‘;; niet van toepassing ¥ PTCHA info picht 1
Aamvuling) - Anabse ufgevoard doot n:::”u; nist van tospassing ¥ ?&%Efiﬁ'gfﬁ??g??;r (0 ThI730Met) - frequentie 10.9% -
} coverage 3664
Analyse uilgevosrd door derde [ict van tospassing ¥ ABL1 [info abl]: exon exon19: c.2236_22500e|GAATTAAGAGAAGCA
analist (p.GIUT46_Ala750del) - frequentie 20 6% - coverage 3383

EGFR [I: exon exoni17:

Keuze moleculaire interoretatie | -- aeen tekstveld -- ¥

Toelichting

De functie van de “Controle” knop (blauwe pijl) is het in focus brengen van de eerstvolgende
openstaande verplichte rubriek (rode pijl). Deze functie is handig op tabbladen met veel rubrieken
om snel te navigeren naar de openstaande rubriek om een tabblad te kunnen valideren. De knop
werkt per tabblad. De knop voert per keer een controle uit. Indien er meerdere verplichte rubrieken
openstaan moet de knop telkens worden geactiveerd.
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Interne naam Externe naam Veld _
—— ol
definitie 5 @ &
Elw | 58| 32|35
o a £ = ]
S| =] 8| g | 2
A © S o
a © ©
a
VrbAanvrager Aanvrager Tekenreeks 1 X X
VrbAanvragerAnders Aanvrager anders Tekenreeks 1 X X
VrbAndereOrganisatie Andere organisatie Tekenreeks 1 X X
VrbOnderzoekNummers Onderzoeksnummer Tekenreeks 1 X X
VrbAardM Aardmateriaal Tekenreeks 1 X X
VrbPrimaireTumorLoc Primaire tumorlocatie Tekenreeks 1
VrbUitgangsMateriaal Uitgangsmateriaal Tekenreeks 1 X X X
VrbUitgangsMateriaalAnd Uitgangsmateriaal anders Tekenreeks 1 X X X
VrbDatStartMolDiag Datum start mol. diagnostiek (PATH) Tekenreeks 1
VrbDatAanvraagMolDiag Datum aanvraag mol. diagnostiek (PATH) Tekenreeks 1
VrbHoeveelheidWeefsel Hoeveelheid weefsel Tekenreeks 1 X X X
VrbMacroDissUitgDoor Macrodissectie uitgevoerd door Tekenreeks 1 X
VrbMacroDissUitgDatum Macrodissectie uitgevoerd door datum Tekenreeks 1
VrbProcedure Procedure Tekenreeks 1 X
SqaNumberOfGenes Aantal te verwachten genesets Tekenreeks 2 X
SgaxRedenAanvraag Reden aanvraag Tekenreeks 3 X X
SgaxRedenAanvraagAnders Reden aanvraag anders Tekenreeks 3 X X
SgaxGevrOndzTher Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) Tekenreeks 3 X X X
SgaxGevrOndzTherAnd Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) (anders) Tekenreeks 3 X X X
SqaxGevrOndzDiffDiag Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose) Tekenreeks 3 X X
SgaxGevrOndzDiffDiagAnd Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose) Tekenreeks 3 X X
(anders)
SgaxGevrOndzClonaal Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) Tekenreeks 3 X X
SgaxGevrOndzClonaalAnd Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) Tekenreeks 3 X X
(anders)
SgaxGevrOndzOverig Gevraagd onderzoek (overig) Tekenreeks 3 X X
SgaxGevrOndzOverigAnd Gevraagd onderzoek (overig) (anders) Tekenreeks 3 X X
SgaxRefNummer Referentienummer Tekenreeks 3 X X
SgaxBeschrAardMat Beschrijving aardmateriaal Tekenreeks 3
SgaxPercNeoCellenEx Percentage neoplastische cellen HeelGetal 3 X X
SgaxPercNeoCellenBeoord Percentage neoplastische cellen beoordeeld Tekenreeks 3 X
door
SgaxPercNeoCellenBeoordDatum Percentage neoplastische cellen beoordeeld Tekenreeks 3 X
door datum
SgaxPercNeoCellenEldersEx Percentage neoplastische cellen elders geschat HeelGetal 3 X
SgaxPercNeoCellenEldersBeoord Percentage neoplastische cellen elders Tekenreeks 3 X
beoordeeld door
SgaxPercNeoCellen Percentage neoplastische cellen Tekenreeks 3 X X
SgaxHoeveelheidDNA Hoeveelheid DNA Tekenreeks 3 X X
SgaxKwaliteitDNA Kwaliteit DNA Tekenreeks 3 X X
SgaxHoeveelheidcfDNA Hoeveelheid cfDNA Tekenreeks 3 X X
SgaxKwaliteitcfDNA Kwaliteit cfDNA Tekenreeks 3 X X
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SgaxDatasheetSeqgAnaPanel Datasheet Seq analyse panel Tekenreeks

SgaxGebruikteTech Gebruikte techniek Tekenreeks X
SgaxGebruikteTechAnd Gebruikte techniek (anders) Tekenreeks X
SgaxNGSPlatform NGS platform Tekenreeks X
SgaxNGSPlatformAnd NGS platform anders Tekenreeks X
SgaxInfoTekstPlatformTonen Info teksten platform tonen Tekenreeks

SgaxInfoTekstGeneTonen Info teksten genen tonen Tekenreeks

SgaxAnalysePanel Seq analyse panel Tekenreeks X
SgaxTonenGeenMut Tonen bij geen mutatie voor Tekenreeks
SqaxOverigeGenenZinTonen Overige genen tonen bij geen mutatie Tekenreeks

SgaxAnalysePanelTonenPv Sequentie panel tonen in PV Tekenreeks

SgaxAnalysePanelAnd1 Seq analyse panel anders1 Tekenreeks X
SgaxAnalysePanelAnd2 Seq analyse panel anders2 Tekenreeks X
SgaxAnalysePanelAnd3 Seq analyse panel anders3 Tekenreeks X
SgaxAnalysePanelAnd4 Seq analyse panel anders4 Tekenreeks X
SgaxNietBeoordTonen Genenpanel tonen bij niet boordeelbaar Tekenreeks

SgaxGenNietBeoord Gen(en) niet beoordeelbaar Tekenreeks X
SgaxAanvulling Aanvulling moleculaire bepaling Tekenreeks

SgaxKeuzeMolecinter Keuze moleculaire interpretatie Tekenreeks

SqaxMolecInter Moleculaire interpretatie Tekenreeks X
SgaxKeuzeKlinInter Keuze klinische interpretatie Tekenreeks

SqaxKlininter Klinische interpretatie Tekenreeks X
SgauOnderzoek 2e (of 3e) onderzoek Tekenreeks X
SgapOnderzoekNummers Onderzoeksnummer Tekenreeks X
SgapUitgangsMateriaal Uitgangsmateriaal Tekenreeks X X
SgapUitgangsMateriaalAnd Uitgangsmateriaal (anders) Tekenreeks X X
SqapHoeveelheidWeefsel Hoeveelheid weefsel Tekenreeks X
SgapMacroDissUitgDoor Macrodissectie uitgevoerd door Tekenreeks X
SgapMacroDissUitgDatum Macrodissectie uitgevoerd door datum Tekenreeks X
genesetxlineycoverage Coverage Getal X
genesetxlineytranscript Transcript Tekenreeks X
genesetxlineyexon Exon Tekenreeks X
genesetxlineyprotein Protein Tekenreeks X
genesetxlineycoding Coding Tekenreeks X
genesetxlineyfrequency Frequency Getal X
genesetxlineygene Gene Tekenreeks X
genesetxlineyklasse Klasse Tekenreeks X
genesetxlineyexport Export Tekenreeks

genesetxlineychr Chr Tekenreeks X
genesetxlineystart Start Tekenreeks X
genesetxlineyref Ref Tekenreeks X
genesetxlineyalt Alt Tekenreeks X
genesetxlineybuild Build Tekenreeks X
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OvmAantalbepaling Aantal bepalingen Tekenreeks
OvmzRedenAanvraag Reden aanvraag Tekenreeks X
OvmzRedenAanvraagAnders Reden aanvraag (anders) Tekenreeks X
OvmzAnalyse Analyse Tekenreeks X
OvmzMacroDissUitgDoor Macrodissectie uitgevoerd door Tekenreeks X
OvmzMacroDissUitgDatum Macrodissectie uitgevoerd door datum Tekenreeks X
OvmzPercNeoCellenEx Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
OvmzPercNeoCellenBeoord Percentage neoplastische cellen beoordeeld HeelGetal X
door
OvmzPercNeoCellenBeoordDatum Percentage neoplastische cellen beoordeeld Tekenreeks X
door datum
OvmzPercNeoCellenEldersEx Percentage neoplastische cellen elders geschat HeelGetal X
OvmzPercNeoCellenEldersBeoord Percentage neoplastische cellen elders Tekenreeks X
beoordeeld door
OvmzPercNeoCellen Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
OvmzHoeveelheidDNA Hoeveelheid DNA Tekenreeks X
OvmzKwaliteitDNA Kwaliteit DNA Tekenreeks X
OvmzKeuzeMolecResult Keuze moleculair resultaat Tekenreeks
OvmzMolecResult Moleculaire resultaat Tekenreeks X
OvmzMutAnalysel Mutatieanalyse eerste beoordelaar Tekenreeks X
OvmzMutAnalyseDatum1 Mutatieanalyse eerste beoordelaar datum Tekenreeks X
OvmzMutAnalyse2 Mutatieanalyse tweede beoordelaar Tekenreeks X
OvmzMutAnalyseDatum?2 Mutatieanalyse tweede beoordelaar datum Tekenreeks X
OvmzMutAnalyse3 Mutatieanalyse derde beoordelaar Tekenreeks X
OvmzMutAnalyseDatum3 Mutatieanalyse derde beoordelaar datum Tekenreeks X
OvmzKeuzeMolecinter Keuze moleculaire interpretatie Tekenreeks
OvmzMoleclInter Moleculaire interpretatie Tekenreeks X
OvmzKeuzeKlinInter Keuze klinische interpretatie Tekenreeks
OvmzKlininter Klinische interpretatie Tekenreeks X
FusieRedenAanvraag Reden aanvraag Tekenreeks X
FusieRedenAanvraagAnd Reden aanvraag (anders) Tekenreeks X
FusieGevrOndzTher Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) Tekenreeks X
FusieGevrOndzTherAnd Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) (anders) Tekenreeks X
FusieGevrOndzDiffDiag Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose) Tekenreeks X
FusieGevrOndzDiffDiagAnd Gevraagd onderzoek (differentiaal diagnose) Tekenreeks X
(anders)
FusieBeschrAardMat Beschrijving aardmateriaal Tekenreeks X
FusieGevrOndzClonaal Gevraagd onderzoek (clonaal verwantschap) Tekenreeks X
FusieGevrOndzClonaalAnd Gevraagd onderzoek (clonaal Tekenreeks X
verwantschap)(anders)
FusieGevrOndzOverig Gevraagd onderzoek (overig) Tekenreeks X
FusieGevrOndzOverigAnd Gevraagd onderzoek (overig) (anders) Tekenreeks X
FusieGevrOndzOverigOmschr Omschrijving reden aanvraag Tekenreeks X
RefNummerFusieGenen Referentienummer Tekenreeks X
FusieGebruikteTech Gebruikte techniek Tekenreeks X
FusieGebruikteTechAnd Gebruikte techniek (anders) Tekenreeks X
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FusieNGSPlatform NGS platform Tekenreeks X
FusiePercNeoCellenEx Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
FusiePercNeoCellenBeoord Percentage neoplastische cellen beoordeeld Tekenreeks X
door
FusiePercNeoCellen Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
FusieAnalyseMat Analyse uitgevoerd op Tekenreeks
FusieHoeveelheidDNA Hoeveelheid DNA Tekenreeks X
FusieKwaliteiDNA Kwaliteit DNA Tekenreeks X
FusieHoeveelheidRNA Hoeveelheid RNA Tekenreeks X
FusieKwaliteitRNA Kwaliteit RNA Tekenreeks X
FusieDatasheetSegAnaPanel Datasheet Seq analyse panel Tekenreeks X
fusiegenlinePexport Selectie j/n Tekenreeks X
fusiegenlinePgen5 Gen 5 Tekenreeks X
fusiegenlinePtranscript5 Transcript Tekenreeks X
fusiegenlinePexon5 Exon Tekenreeks X
fusiegenlinePgen3 Gen 3’ Tekenreeks X
fusiegenlinePtranscript3 Transcript Tekenreeks X
fusiegenlinePexon3 Exon Tekenreeks X
fusiegenlinePklasse Klasse Tekenreeks X
FusieAnalysel Analyse uitgevoerd door eerste analist Tekenreeks
FusieAnalyse2 Analyse uitgevoerd door tweede analist Tekenreeks
FusieAnalyse3 Analyse uitgevoerd door derde analist: Tekenreeks
FusieAnalyseDatum1 Datum analyse uitgevoerd door eerste analist Tekenreeks
FusieAnalyseDatum?2 Datum analyse uitgevoerd door tweede analist Tekenreeks
FusieAnalyseDatum3 Datum analyse uitgevoerd door derde analist Tekenreeks
FusieTgzKMBP Toegewezen KMBPer Tekenreeks
FusieMolecInter Moleculaire interpretatie Tekenreeks X
FusieAutoKMBP Klinisch moleculair bioloog Tekenreeks X
FusieKlinInter Klinische interpretatie Tekenreeks X
WgsRedenAanvraag Reden aanvraag Tekenreeks X
WgsGevrOndzTher Gevraagd onderzoek (therapiekeuze) Tekenreeks X
WgsGevrOndzTherAnd Gevraagd onderzoek (therapiekeuze)(anders) Tekenreeks X
WgsGevrOndzDiffDiag Gevraagd onderzoek (differentiaaldiagnose) Tekenreeks X
WgsGevrOndzDiffDiagAnd Gevraagd onderzoek Tekenreeks X
(differentiaaldiagnose)(anders)
WgsRefNummer Referentienummer Tekenreeks X
WgsPercNeoCellenEx Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
WgsPercNeoCellenBeoord Percentage neoplastische cellen beoordeeld Tekenreeks X
door
WgsPercNeoCellen Percentage neoplastische cellen Tekenreeks X
WgsDatasheetSeqAnaPanel Datasheet WGS panel Tekenreeks X
WogsPlatform WGS platform Tekenreeks X
WgsPlatformAnd WGS platform anders Tekenreeks X
WgsTumorPurity Tumor purity Tekenreeks X
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WgsGemTuPloid Average tumor ploidy Getal

Selectie j/n Tekenreeks
wgsgenelineTexport

Gen Tekenreeks
wgsgenelineTname

Position Tekenreeks
wgsgenelineTpos

Variant Tekenreeks
wgsgenelineTvar

Protein Tekenreeks
wgsgenelineTprot

Read Depth Tekenreeks
wgsgene.lineTreadep

Copies GeheelGetal
wgsgene.lineTcopie

TVAF Tekenreeks
wgsgene.lineTtvaf

Biallelic Tekenreeks
wgsgene.lineTbiallc

Hotspot Tekenreeks
wgsgene.lineThotsp

Driver Tekenreeks
wgsgene.lineTdriver
wgscnvlinePexport Selectie j/n Tekenreeks
wgscnvlinePchr Chromosome Tekenreeks
wgscnvlinePregion Region Tekenreeks
wgscnvlinePgene Gene Tekenreeks
wgscnvlinePtype Type Tekenreeks
wgscnvlinePcopies Copies GeheelGetal
wgscnvlinePcharmco Chromesome Arm Copies Tekenreeks
wgsfusielinePexport Selectie j/n Tekenreeks
wgsfusielinePname Fusie Tekenreeks
wgsfusielineP5gen 5’ Gen Tekenreeks
wgsfusielineP5refid 5’Referentie ID gen Tekenreeks
wgsfusielineP5exon 5’exon/intron Tekenreeks
wgsfusielineP3gen 3’ Gen Tekenreeks
wgsfusielineP3refid 3'Referentie ID Gen Tekenreeks
wgsfusielineP3exon 3" exon/intron Tekenreeks
wgsfusielinePtuco Fusiegen tumor Copie GeheelGetal
wgsfusielinePfufra fusie frame Tekenreeks
wgsfusielinePdriver Fusie Driver Tekenreeks
wgsmslinelmsscore Microsatelliet Score Getal
wgsmslinelmsstatus Microsatelliet Status Tekenreeks
wgsmslineltumuload Tumor Mutation Load Getal
wgsmslineltumulosta Tumor Mutation Load status Getal
wgsmslineltutmb Tumor TMB Getal
wgsmslinelhoresco Homologe Recombinatie Score Getal
wgsmslinelhorestu Homologe recombinatie status Tekenreeks
wgshzylinePexport Selectie j/n Tekenreeks
wgshzylinePgene Gen Tekenreeks
wgshzylinePchr Chromosome Tekenreeks
wgshzylinePchrbd Chromosoom band Tekenreeks
wgsvrslineWexport Selectie j/n Tekenreeks
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wgsvrslineWname Virus Tekenreeks X
WgsCupAnalyse CUP analyse Tekenreeks X
WogsDisclaimerTonen Disclaimer Tekenreeks X
WgsMolecinter Moleculaire interpretatie Tekenreeks X
WoegsKlinInter Klinische interpretatie Tekenreeks X
WgsAutoKMBP Autorisator Tekenreeks X
Let op.

1 kan de waarde aannemen van 2 tot 3

x kan de waarde aannemen van 1 tot 5

y kan de waarde aannemen van 1 tot 40, LET OP! Alleen 1 tot 15 worden opgenomen in de landelijke

bank!’

P kan de waarde aannemen van 1 tot 20

T kan de waarde aannemen van 1 tot 250

W kan de waarde aannemen van 1 tot 250

z kan de waarde aannemen van 1 tot 5
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Overzicht van geparametriseerde rubrieken

Het aan / uitzetten van rubrieken
Het aan / uitzetten van rubrieken vindt plaats met de admin knop linksboven in het scherm. Voor dit
protocol zijn de volgende instellingen mogelijk (ja / nee):

B Export PV

B Export Conclusie

B Geéxporteerde conclusie is beschermd

B Algemeen: 'PATH diagnostiek datumvelden' tonen®

B Algemeen: "Macro dissectie uitgevoerd door tonen?

B Seq analyse: 'Perc neoplastische cellen beoordesld door tonen?

B Seq analyse: 'Perc neoplastische cellen elders beoordesld door tonen?
B Seq analyse: "Alle NGS rubrieken bij import tonen?

B Seq analyse: 'Gen klasse 2' afdrukken in PV?

B Seq analyse: 'Gen klasse 3" afdrukken in PV7?

B Owverig analyse: ‘Macro dissectie uitgevoerd door' tonen?

B Owverig analyse: 'Perc neoplastische cellen beoordesld door tonen?

B Overig analyse: ‘Perc neoplastische cellen elders beoordesld door tonen?
B Admin: Moleculaire interpretatie kopiéren naar klinisch?

B Maol analyse: Info genen tonen hij 'Seguentie panel

B Analyse: 'Analyse uitgevoerd door’ tonen

B Mol resultaat: Coverage tonen in de PV

B Mol resultaat: Freguentie tonen in de PV

B PV format: Teksthaken [] vervangen door ronde haken ()

Naast de gewoonlijke parameter rubrieken kunnen voor het moleculaire bepalingen protocol tevens
protocol inhoudelijk aspecten per laboratorium worden voor gedefinieerd. Zie onderstaande
paragrafen voor meer informatie.
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Scherm 9 ADMIN Start

Patent Nummer: 1234557890
alga Sluiten e Rapport Nummer Patient Nasm P Buslicatie datum: 052022 Brotocol versis D081
P Feedback )_aamn T99-TEST TestTestTest S o Sar 0 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
et wordt ven duren. ] Gebaseerd (2012)
Algemeen
bl i AANVRAAG EN VOORBEWERKING
Aanvrager UMC Utre
© [ndmin] Uttgangsmateriaal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekieurde) coupes
Activeer
@ sanvulling
O ot Uploaden Default XML
updates

Rubriek Welke instellingen wilt u aanpassen: Hiermee kan u de keuze maken welke Admin deel u wilt
aanpassen.

Scherm 10 ADMIN: Algemeen - Default antwoorden

Patient Nummer: 1134557850
palga Sluiten e Ragport Nummer stent Nazm p— Publcatis datum: 06-2022 Protoco varss 0051
et ) _parme TOO-TEST TestTestTest e v S4.07-1380 Moleculaire bepalingen
PV Condlusie
N [Lemp,deeu*lmﬁldehmhgsissdwmlppmdmhﬂmnﬂnn ] ~ || | Gebaseerd op de ricntii Moleculaire technieken (2012)
gemeen
Welke instelingen wit o | Algemeen v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
‘Aanvrager UMC Utrecht,(8);
© [imn  vieke agmene nstelingvije | ] paraut antwoorden Uitgangsmateriacl: weefeel in parafiine FFPE, routine (gekleurde) coupes
Activeer aanpassen?
) Externe laboratoria
© Aanvulling O Aard materiaal

© OV verdachte cellen

o Pvutufn\ Download default antwioorden | Download default antwoorden

updates

ABNVIA0ET @) eigen organisatie () andere organisaie () anders
Viigangsmaterizal weefsel in parafine FFPE (] cytologie in preserveer (O bianco coupes
(O HE coupe O cytologie parafiinebiokje (O ingevroren materiaal
O ona [ cytologie preparaat O anders
O cDNA routine (gekleurde) coupes

Hoeveeleld weefsel @ yooende O onvoldoende (O onbekend

Percentage neoplastische cellel @ voidosnde (O onvoldoende O onbekend

Hoeveelheid DNA @ yoigoende O onvoldoende O onbekend

Kwaitet ONA @ goed O matig/voldoende O onvoidoende ) onbekend

Gebruiide techniek @) nas (© MassARRAY O Cobas O RTPCR
O NGS (no import) O HRM O ddPCR O mLPa
O Sangersequencing O HRM +Sanger O nanoSting (O anders
O Pyro-sequencing QO 1oylla

Header conclusie () Kiinische interpretatie van de moleculaire analyse
© KLINISCHE INTERPRETATIE VAN DE MOLECULAIRE ANALYSE
© Moleculaire analyse
© MOLECULAIRE ANALYSE

Hoe dient de Klasse weergegeven () ropy Getal
ooy © o

Informatie- Algemeen

Default antwoorden
Hier kunt u voor een aantal rubrieken instellen. Deze worden in het protocol. De rubrieken il niet verplicht om in te
wullen.

O Nistweergeven

Externe laborat
Relevante externe labs: Hier kiest u de voor uw lab relevante extere labs uit een voor gedefinieerde lijst
Eigen lab: Hier kiest u de naam van uw lab uit een voor gedefinieerde list

Aard Materiaal
Hier kunt u esn aard materiaal toevoegen voor de dropdown list bij de vraag Aard materiaal op de tab Algemeen.

Overige analyses: Verdachten cellen

De opties Fusiegen analyse, CNV analyse, MS| bepaling m b.v. PCR, g en Overig komen
oversen met de vraag Gevraagd onderzosk ult hel protocol. De ander optes komen ut de vaag die volgt op hiet antwoor Fusiegen analyse, CNV
analyse, Lymfoom Indien in de admin tab Fusiegen analyse wordt gekozen en de overige

fusiegen analyse antwoorden niet worden gekozen zal Verdachte calien alleen zichibaar worden als er in net protocol gekozen wordt voor Fusiegen
analyse en de vervolg vraag leeg biifit

Hier kunt u voor een aantal rubrieken default waarden instellen. Deze worden overgenomen in het
protocol. De rubrieken zijn niet verplicht om in te vullen.
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Scherm 11 ADMIN : Algemeen - Extern laboratoria

Palge Sluiten (-] Rapport Nummer Patient Naam
Fecioack | himn | QT T99.TEST TestTestTest
Letop, -
sgemen ( )
Welke insiellingen Wity jgc meen o
passen?
© [admin] Welke algmene insteling wil je | (O Default antwoorden
Activeer npassen?
{®) Exteme laboratoria
© sanwuliing O Aard materiaal
O oV verdachte cellen
© Potocol Download Exteme laboratoria | Download Externe laboratoria
updates

Relevante extemne labs [ Radboudume
O umce

O Lume

O NKi-AVL

O Erasmusmc

O LabPON

O umc utrecnt

O Pathologie Friesiand

(O Rijnstate

(0 Treant Zorggroep

O Martini Ziekenhuis

O Reinier Haga Medisch Diagnostisch Centrum
(O Haga Ziekenhuis, locatie Leyweg

O VU Medisch Centrum

O Academisch Medisch Gentrum

(O PATHAN BV.

() Maastricht Universitair Medisch Centrum
O Groene Hart Ziekenhis

O Canisius Wilhelmina Ziekenhuis

O Slotervaart Ziekenhuis

‘Zuyderland Medisch Centrum

(O Deventer Ziekenhuis

O Gelre Ziekenhuizen, Kiinische Pathologie
O 1sala

() Ekerliek Ziekenhuis

(O Jeroen Bosch Ziekenhuis

O Tergool

O symbiant

Relevante externe labs:

Patent Nummer: 1234567890
Gesisent

Geboorts Datum:24-07-1080

Puslicatis datum: 08,2022 Protocei arsis 0081
Moleculaire bepalingen

PV Condusie

Gebaseerd op de richtijn verslaglegging Moleculaire technieken (2012)

NVRAAG EN VOORBEWERKING
Aanvrager UMC Utrecht,(8);
Uitgangsmateriaal: weefsel in parafiine FFPE, routine (gekleurde) coupes

Hier kiest u de voor Uw lab relevante externe labs uit een voor gedefinieerde lijst.

Eigen lab:

Hier kiest u de naam van Uw lab uit een voor gedefinieerde lijst.

Scherm 12 ADMIN : Algemeen - Aard materiaal

Sluiten

ok | Admin

Rapport Nummer

Pas
= T99-TEST TestTestTest

et Nssm

palga

(teton. dat de Genen Zal 0t even duren. )
Algemeen
Welke instellngen Wil U | Algomeen o
aanpas:
© [Admin]  Welke aigmene instelling wilje | () Default antwoorden
Activeer aanpassen?
O Exteme Iaboratoria
O ranwling (@ Aard materiaal
O oV verdachte cellen
©  protocol Douwnload Aard materizal | Download Aard materiaal
updates
Aard materiaal ‘mm neoplasie |_|
(indten u twitet over de term controleer ceze op Onine thesaurus. )

Informat

Default antwoorden

Hier kunt u voor een aantal rubrieken defauit waarden instellen. Deze worden overgenomen in het protocol. De rubrieken ziin nist verplicht om in te vullen
Externe laboratoria

Relevante externe labs: Hier kiest u de voor uw lab relevante exierne labs uit een voor gedefinieerde lijst

Eigen lab: Hier kiest u de naam van uw I2D it een voor gedefinieerde I,

Aard Materiaal
Hier kunt u een aard materiaal toevoegen voor de dropdown ljst b de vraag Aard materiaal op de tab Algemeen

Overige analyses: Verdachten cellen

De opties Fusiegen analyse, CNV analyse, MSI bepaling m.b.v. PCR, Lymioom plotypering en Overig komen
overeen met de vraag Gevraagd onderzoek it het protocol. De andere opties komen uit de vraag die volgt op het antwoord Fusiegen analyse, CN
analyse, Lymfoom Indien in de admin tab Fusiegen analyse wordt gekozen en de overige

fusiegen analyse antwoorden niet worden gekozen zal Verdachte cellen alleen zichtbaar worden als e in het protocol gekozen wordt voor Fusiegen analyse
en de vervoig vraag leeg bl

Patient Numme- 1234567890
Gesiacnt
Geboorts Datum:24-07-1020

Puslicate datum: 08-2022 Protoselversie 0021
Moleculaire bepalingen

BV Conclusie
Gebaseerd op de richtijn verslaglegging Molecuiaire technieken (2012)
AANVRAAG EN VOORBEWERKING

Aanurager UMC Utrecht (3)
Uitgangsmateriasl: weefsel in parafine FFPE, routine {gekleurde) coupes

Hier kunt u een aard materiaal toevoegen voor de dropdown lijst bij de vraag Aard materiaal op de

tab Algemeen.
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Scherm 13 ADMIN : Algemeen - OV Verdachten cellen

Patant Nummer: 1234567800
pal Sluiten e Rapport Nummer Patient tiaam ) Fusieste datum 082022 Protocel verse 0.081
Feedback || Admin T99-TEST TestTestTest (Geboorte Datum 24-07-1989 Moleculaire bepalingen
[_conwoe_]
LY Conclusie
N [I-elw. ‘de eerste keer dat de Genen basis set “even duren. ] Gebaseerd op de richtiijn versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
igemeen
Welkg instelingen wil | Ajgemeen v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen’ Aanvrager UMC Utrecht (8);
© il weke aigmane nstelingwile [ () Detaut antwoorden Uitgangsmateriaal: weefselin parafiine FFPE, routine (gekleurde) coupes
Activeer aanpassen?

O Exteme Iaboratoria
@ Aanvulling O Aard materiaal
{®) OV verdacnte cellen

© Proocol Bj welke onderzoeken dient er
Ohioies e ey L Fusiegen anaiyse MS! bepaling m.b.v. PCR (0 Lymfoom clonalitsitsanalyse
worden in het protocol (7] Fusiegen analyse - Sarcoom O Hypermethylering O Lymfoom T-cal
- Fusiegen analyse - [ Hypermetnylering - MLt (] Lymioom e-cel
Longcarcinoom promater
[ Fusiegen analyse - Glioom [ Hypermetnylering - MGMT [ Lymfoom &- en T-cel
[z O Micro-organismen
(O Fusiegen analyse - Lymfoom Hypermethylering - MSH2
wpE= Micro-organismen - HPV @
[ Fusiegen analyse - Overig C O typering N
Hypermethylering - BRCA 112
[ NV analyse O promoter o mwcm:;rg]amsmsn—
lycobacterien
NV analyse - 1p/19q status Hypermetnylering - Methylatie
O Giomen O armay (O Micro-organismen - Overig
[ eNV analyse - SNP array (O Hypermethylering - Overig [ Haplotypering
O eV analyse - Overig O overig

Default antwoorden
Hier kunt u voor een aantal ubrisken default waarden instellen. Deze worden overgenomen in het protocol. De rubrieken ziin nist verplicht om in te vullen

Externe laboratoria
Relevante extemne labs: Hier Kiest u de voor uw lab Iabs uit een voor
Eigen lab: Hier kiest u de naam van uw lab Uit een voor gedefinieerde list

Aard Materiaal
Hier kunt u een aard materiaal toevoegen voor de dropdown lijst bi de vraag Aard materiaal op de tab Algemeen

Overige analyses: Verdachten cellen

De opties Fusiegen analyse, CNV analyse, MSI bepaling mb.v. PCR, Lymfoom en Overig komen
overeen met de vraag Gevraagd onderzoek uit het protocol. De andere opties komen uit de vraag die volgt op het antwoord Fusiegen analyse, CNV
analyse, f M Indien in de admin tab Fusiegen analyse wordt gekozen en de overige
fusiegen analyse aniwoorden niet orden gekozen zal Verdachte cellen alleen zichtbaar worden als ef in het protocol gekozen ordt voor Fusiegen analyse
en de vervolg vraag leeg bt

De opties Fusiegen analyse, CNV analyse, MSI bepaling m.b.v. PCR, Hypermethylering, Lymfoom
clonaliteitsanalyse, Haplotypering en Overig komen overeen met de vraag Gevraagd onderzoek uit
het protocol. De andere opties komen uit de vraag die volgt op het antwoord Fusiegen analyse, CNV
analyse, Hypermethylering, Lymfoom clonaliteitsanalyse of Micro-organisemen. Indien in de admin
tab Fusiegen analyse wordt gekozen en de overige fusiegen analyse antwoorden niet worden
gekozen zal Verdachte cellen alleen zichtbaar worden als er in het protocol gekozen wordt voor
Fusiegen analyse en de vervolg vraag leeg blijft.

Scherm 14, 15, 16 ADMIN: Gebruikers -
Analisten/Beoordeelaars/Voorbereiders

Pasent Nummer: 1234567890
Pahe Sluiten ® Rapport Nummer Patient Naam P o Fublcatie datum: 08.2022 Profoed versie 0051
Feedback )_Adrmin T99-TES TestTestTest Getoorts Datum:24-07-1080 Moleculaire bepalingen
L Conclusie
. Lot op, de eerste keer dat de Genen basis se wordt geapend zal di even duren. ) Gebaseerd op de richtiin verslaglegging Moleculaire technieken (2012)
lgemeen
Welke instellingen W“‘g Gebruikers v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
‘aanpassen’ Aanvrager UMC Utrecht,(8);
° ‘Admin] Welke gebruikersrol wit u [ [@] Anatisten Uitgangsmateriaal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes
Activeer aanpassen?
O Beoordelaars
© anvuling O Voorbereiders
O KmBP
© Protocal Download Analisten | Do d Analisten
updates,
Analisten |Analist 111 []
Analist 22 -]
Analist 3 [-]

Informatie - Gebruikers

Analisten
Hier kunt u de namen van de analisten toevoegen. Deze namen komen terug bij de vraag “Analyse Uitgevaerd door x analist’

Beoordeelaars
Hier kunt u de namen van de beoordelzars toevoegen. Deze namen komen terug bi de vraag "Percentage neoplastische cellen beoordeeld door”

Voorbereiders
Hier kunt u de namen van de voorbereiders toevoegen. Deze namen komen terug bij de vraag "Macro dissectie uitgevoerd door”

KMBP

Hier kunt u de namen van de KMEP toevoegen
Inlog naam
Dit is de naam die de inlog naam van in het

Volledig naam voor x
Ditis de naam die getoond dient te worden als autorisator
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Op de admin tabs ‘Analisten’, ‘Beoordelaars’ en ‘Voorbereiders’ kunnen de namen van deze
functionarissen worden geconfigureerd. Alleen de hier geconfigureerde namen kunnen bij de
respectieve vragen in het protocol worden gekozen.

Scherm 17 ADMIN : Gebruikers - KMBP

Patent mer: 1234567890
Pa'ga Sluiten (-] Rapport Nummer Patient Naam o Puslcate datum: 08:2022 Protocal versie 0.081
edoack )| _Admin T99-TEST TestTestTest stum 24-07-1989 Moleculaire bepalingen
N (Lot op, de cerste keer dat de Genen basis sel wordi geopend zal i even duren. ) Gebaseerd op de richtlin verslaglegging Moleculzire technieken (2012)
igemeen
Weks instelingen vty | Gebruikers v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrechit. (g),
© [admn Welke gebrulkersrol Wity () Anaiisten Uitgangsmateriaal. weefsel in parafiine FFPE, routine (gekleurde) coupes
Activeer aanpa: -
(O Beoordelaars
@ Aanvulling O Voorbereiders

@ KMBP

o P\udm’cnl Download KMBP | Download KMBP
updates

KMBP namen 1

Inlog naam |KBP naam 1

Valledige naam voor KMBP naam [Volledige naam KMBP naam 1
1

Kopieren

KMBP namen 2

Iniog naam  K\IBP naam 2

Volledige naam voor KMBP naam Volledige naam KMBP naam 2
2

4

Kopieren| | Nieuw | Verwideren

Informatie - Gebruikers

Analisten
Hier kunt u de namen van de analisten toevoegen. Deze namen komen terug bil de uraag "Analyse Uitgevoerd door x analist

Beoordeelaars
Hier kunt u de namen van de beoordelaars toevoegen. Deze namen komen terug bij de vraag “Percentage neoplastische cellen beoordeeld door

Voorbereiders

Hier kunt u de namen van de voorbereiders toevoegen. Deze namen komen terug bij de vaag "Macro dissecte uitgevoerd door
KMEP

Hier kunt u de namen van de KMBP oevoegen

Inlog naam

Ditis de naam die corrospondeert met de inlog naam van in het laboratorium systeem

Volledig naam voor x

Dit i de naam die getoond dient te worden als autorisator.

Hier kunt u de namen van de KMBP toevoegen voor u lab met een maximaal van 25 KMBPers.

Rubriek Inlog naam: Dit is de naam die correspondeert met de inlog naam van in het laboratorium
systeem.

Rubriek Volledig naam voor x: Dit is de naam die getoond dient te worden als autorisator.
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Scherm 18 ADMIN : Genen Basis Set

Sluiten e Rapport Nummer
pa'gé i ToO-TEST

fient Naam

stTestTest

(et op, de eerste keer at de Genen basis set wordt geopend zal dit even duren.

algemeen

Welke instellingen wiltu | Gonen basis set

sen?

v

Q  (admin] Download Genen basis sat | Download Genen basis set

Activeer

Bestand uploaden

© Aanwuling

(LET OP1 De vragen worden niet opgesiagen tot de knop 'SUBMIT wort gebrulki.

Genen | g asLt
O Prooc 0 AeL2
ACVR1
O Acvrie
O AkT1
AKT2
O AKT3
O A
0 ALoxi2e
(0 AMELX
O AMELY
O AMER1
ANKRDT1
O ANKRD26
0O apc
Oar
O ARAF
O ARFRP1
O ARID1A
O ARID1B
O ARID2
(J ARIDSB
O ARMCS
O Asxu1
O Asxw2
O At™M
O ATP1AT
(0 ATP283
O AR
O ATRX
O AURKA
O AURKB
O AxiNt
0 AxiN2
O Axc
O Bam

O cocar
O coknic
() COKNZD
O csFar
O csNK1AT
O cTer
O cTLad
GTNNAT
[0 cThNB1
O cuLs
cuxt
CXCR4
Ocvno
O cvsuTR2
DAXX
(0 peunDt
O poR2
O ppxax
O poxar
DDX41
O prx1s
(O DICER1
O bis3

O pnaset
O oNmT1
O bNmMT3A
O pnmT2e
O poTiL
O e2rs

O eep

O EGFLT
O EcFrR
O eFax
O EiFaaz
O eiFse
O EmLs

O Frs

O Foxat
(0 Foxt2
O Foxo1
O Foxp1
O Frs2
O FueP1
O FN

(] GABRAS
(O GATA1
GATA2
O GATAZ
O cATA4
O eaTAG
O ceni
O 6ins
O

O GNat
O GNA13
O eNAt4
GNAQ
(0 enas
O oPr12¢
O eps2
O GREM1
O GRIN2A
O ermz
(] esk3m
O HIF3a
O HiFae
O H3Fac
O HeF

O HIF2A
(J HISTIHIC
([ HIST1H2BD
O HISTIH3A

KLF4
O KutLe
KIT2A
O kmr2e
KMT2C
O kmr2p
O KNSTRN
O krAS
0 LamP1
(O LaTS1
O LaTs2
O mo1
O LrRP1B
O

O Lzra
(0 mAGI2
O MALT1
O mar2K1
O maP2K2
O maP2K4
O maP3K1
(0 MAPIK1Z
O MAP3K14
O mMAP3K4
O MAPK1
O maPK3
O max

(0 mBD4
O mcLt
O mpct
O mpmz
O mom4
O mep12
(] MEF2B
O MEN1
MET

O PDGFRE
O po2
0 PDKi

O PoPK1
O rer
PHF6
O pHox28
O Pikac2B
[ PiK3C26
(0 Piaca
O pikaca
O Piksce
O Pik3cD
O piace
O Pik3R1
(0 Piar2
O PIK3R3
O pimt

O pice4
O PLoGz2
O Pk
O PmaPt
O pms1
O pms2
O PNRCY
O poLp1
O poLe
(] PPARG
O pPmiD
O PPP2RIA
O PPP2R2A
O ppPec
O prom1
(] PREX2
[ PRKAR1A
O PRKCI

O sux4

O swmap2
O smap3
O smaD4
O sMARCA4
O SMARCB1
O SMARGD1
O sMARGE1
SMC1A
smes

O smo

O sncar
O socst
O sox10
0O soxt7
(O sox2

O soxe

O sPen

O spor

O sP1a1
O sre

(] srsF2
sTAGT
STAG2
O sTaT3
O sta4
O sTaTsa
(0 sTatse
O stk

O sTk40
O suru

O suziz
O svk

0 a1

O Texs

O Tceet

palga
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Patant Nummer 1234567800
Gesiaon: - =
Geboorts Datum: 24-07-1989 Moleculaire bepalingen

Pusisate dstum: 052022 Fretacel versis 0.0.51

BV Condlusie
Gebaseerd op de richtlin verslaglegging Moleculaire technisken (2012)
AANVRAAG EN VOORBEWERKING

Aanvrager UMC Utrecht (8)
Uitgangsmaterizal: weefsel in paraffine FFPE, routine (geldeurde) coupes

Rubriek Genen: Hier kiest u de voor uw lab relevante genen uit een voor gedefinieerde lijst. Deze
genen vormen uw basisset. Zie voor de volledige set onderaan.

Rubriek Info xxxx: Hier kunt u voor elk geselecteerde gen een info tekst opgeven. Deze info tekst
wordt in de PV bij geen mutatie getoond.
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Scherm 19, 20, 21, 22 ADMIN : Gevraagd onderzoek - Seq
clonaal/Differentiaal diagnose/Overig/ Therapiekeuze

i 1234567890
alge Sluiten e RepportNummer  Patient Naam esin Puslcate datum: 06.2022 Protocel versie 0.0.81
P Feedvack ) Admin T99-TEST TestTestTest T S 0r-1380 Moleculaire bepalingen
L Conclusie
[ceton, ) ‘Gebaseerd op de richtiin versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
Algemeen

welke nselingen it L | Geyaagq onderzosk AANVRAAG EN VOORBEWERKING

Aanviager UMC Utrecht (8);
Uitgangsmateriaal: wesfse! in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes

o [Admin]  Welke gevraagd onderzoek Will U @) Seq - Clonaal venwantschap () Fusie - Clonaal verwantschap () WGS - Differentiaal diagnose
Activeer aanpassen?
O Seq- Differentiaal diagnose O Fusie - Difierentiaal diagnose ©) WGS - Therapiekeuze [Admm] actieve pane\ info
- - tb.v. bepalen clonale (Lo 0
© ~znvuling O Seq- Overig O Fusie - Overig
O Seq-Therapiekeuze O Fusie - Therapiekeuze
O protocal Let op! g in. Wacnt e naar een ander totdat de PV
updates geupdate is.

Download Clonaal Download Clonaal

Gevraagd onderzoek (clonaal) |sequentie-analyse tb.v. bepalen clonale verwantsc| -

[sequentie-analyse tb.v. bepalen clonale verwantsc| -

Welke panel wilt uZien [ | @) sequentie-analyse tbv. bepalen clonale venwantschap (CLON genenpane!
aan)

O sequentie-analyse tb.v. bepalen clonale verwantschap (PATH genenpanel

[T OPr e vragen worden ni knop 'SUBMIT' )
Panel sequenme analyse
bepalen clonale
verwamscnap (CLON
genenpanel)
selecteer alles deselecteer alles
Genen selectie ) 4p1 4 OJcic O Eetve Oxr O PTEN Oes3
0 ACVR1 DcsFr  (Jezw2  [JkFe  (JRaD2t  [JZRSR2
O akT2 Ocmnat - O rexws  JkM12a [ sMciA
O ankrDT1 [ cuxt O FGF6 Okur2c O sMcs
O BCOR [0 cxcRé O eataz [ MET O sTAGt
O BCORL1 0 DAXx O enaa O pAxs 0O sTAG2
0 cenpA O pox41 O komea [ PHFS O ™FaP3

MSibepaling @ ja
TMB wesrgeven @) ja
Mediane coverage weergeven @ ja

Tekst ‘Neoplastische cellen’ ia
vervangen door ‘verdachte cellen’
Submit pagina

Informatie - Gevraagd Onderzoek

Seq - Gevraagd onderzoek x
Hier kunt u Iab specifieke paneinamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
gekoppeld worden
Vervlgens wordtop aabetische volgorde voo alle onderzoeten (andelj gedefiieerd n ab specfiek) de panel wragen gestel. Deze zjn.
- Gene selectie: Hier kuntu de genen selecteren waarop getoetst u
-Info per Gen: Hier kunt per gen een info tekst opgegeven. Initieel wordt de info tekst uit de basisset weergegeven
~Tonen bij geen mutatie voor: Hier kunt u de genen selecteren die expliciet vermeld moeten worden in de PV als er geen mulatie is aangetroffen
- Overige genen tonen bil geenmutatie: B ja word! deze standaard tekst getoond in de PV als dit panel geselecteerd is in het protocol
- Sequentie panel tonen in PV; Bij ja worden de genen waarut het panel bestaat getond in de PV, -

Hier stelt u de voor uw lab relevante panels samen die in het protocol geselecteerd kunnen worden
voor mutatie analyse.

Gevraagd onderzoek (geselecteerd onderzoek):

Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen
worden.

Vervolgens wordt op alfabetische volgorde voor alle onderzoeken (landelijk gedefinieerd en lab
specifiek) de panel vragen gesteld. Deze zijn:

Gene selectie:
Hier kunt u de genen selecteren waarop getoetst wordt.

Info per Gen:

Hier kunt per gen een info tekst opgegeven. Initieel wordt de info tekst uit de basisset weergegeven.

Tonen bij geen mutatie voor:

Hier kunt u de genen selecteren die expliciet vermeld moeten worden in de PV als er geen mutatie is
aangetroffen.
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Overige genen tonen bij geen mutatie:
Bij ja wordt deze standaard tekst getoond in de PV als dit panel geselecteerd is in het protocol.

Sequentie panel tonen in PV:
Bij ja worden de genen waaruit het panel bestaat getoond in de PV

Note: Tijdens het invullen van de panel informatie wordt de actuele voortgang getoond in de PV.

Neem de waarschuwing in acht: Let op! Vul de panel informatie rustig in. Wacht met navigatie naar
een ander panel/tabblad totdat de PV geupdate is.

Scherm 23, 24, 25, 26 ADMIN : Gevraagd onderzoek - Fusie Clonaal
verwantschap/Differentiaal diagnose/Overig/Therapiekeuze

Patiant Nummer: 1234567300
palga Sluiten @ Rt P Naam - o Puslcaie datum: G6.2022 Proiocel varse 0.081
PN - | TO9-TEST TestTestTest e et 24071989 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
== o set wordl “even duren. ) Gebaseerd op de richtlin versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
Algemeen
Welke inctellingen Wity [ Gevraagd onderzoek v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrecht (8);
A - - Uitgangsmateriaal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes
©  [admin]  Weke gevraagd onderzoek Wit | seq. Clonaal very p (@) Fusie- Clonaal (O WGS - Differentiaal diagnose
Activeer ‘aanpassen?
(O Seq- Differentiaal diagnose () Fusie - Difierentiaal diagnose (O WGS - Therapiekeuze
© rznvuliing O seq- Overig O Fusie - Overig
O Seq- Therapiekeuze O Fusie - Therapiekeuze
©  Protocol Let op! Vul de panel in. Wacht met eenander totdat de PV
updates: geupdate is.
Download Fusie Cionzal | Download Fusie Clonaal
Gevraagd onderzoek (clonaal) [Voorbesd Clonaal -]

| |

Seq - Gevraagd onderzoek x

Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
‘gekoppeld worden.

Vervoigens wordt op alfabetische volgorde voor alle onderzoeken (iandelik gedefinieerd en lab specifiek) de panel vragen gesteld. Deze zin

- Gene selectie: Hier kunt u de genen selecteren waarop geloetst viordt

- Info per Gen: Hier kunt per gen een info tekst opgegeven. Intieel wordt de info tekst uit de basisset weergegeven

- Tonen bij geen mutatie voor: Hier kunt u de genen selecteren die sxpliciet vermeld maeten worden in de PV als er geen mutatie is aangetroffen
- Overige genen tonen bij geenmutatie: Bij a wordt deze standaard tekst getoond in de PV als dit pans geselecteerd i in het protocol.

- Sequentie panel tonen in PV: Bi Ja worden de genen waaruit het panel bestaat getoond in de PV.

Fusie - Gevraagd onderzoek x

Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
gekoppeld worden

WGS - Gevraagd onderzoek x

Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
‘gekoppeld worden

Gevraagd onderzoek (geselecteerd onderzoek):
Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen
worden.
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Scherm 27, 28 ADMIN : Gevraagd onderzoek - WGS Differentiaal
diagnose/Therapiekeuze

P i 1234567500
palge Sluiten -] Raggort Nummer Patient Naam Gesiacht Puslicate datum: 05:2022 Prtoco) varss 0.0.81
Feedonok | _Aamn T99-TEST TestTestTest Getoorte Datum: zwy 1989 Moleculaire bepalingen
v Condusie

© Agemeen
Welke instelingen Wi U | Gevraagd onderzosk v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrecht,(8);
° [Admin]  Welke gevraagd enderzosk wilt u Y Uitgangsmateriaal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes
Activeer aanpassen?

O Fusie - Clonaal ® WGS - Differentiaal diagnose
| O Seq-Differentiaal diagnose O Fusie - Differentiaal diagnose O WGS - Therapiekeuze
‘ © Aanvuliing O Seq- Overig O Fusie - Overig

© Seq- Therapiekeuze O Fusie - Therapiekeuze

@ Protocol
updates,
Download Difierentizal | Download Differentiaa

Gevraagd onderzoek [\/GS Voorbeeld DD B
diagnose) l‘ ‘

Informatie - Gevraagd Onderzoek

Seq - Gevraagd onderzoek x

Hier kunt u Iab specifieke paneinamen definieren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten

gekoppeld worden

Vervolgens wordt op alfabetische volgorde voor alle onderzoeken (landelik gedefinieerd en lab specifiek) de panel vragen gesteld. Deze zin-

- Gene selectie: Hier kunt u de genen selecteren waarop getoetst

- Info per Gen: Hier kunt per gen een info teks! opgegeven. Iilieel wordt de info tekst uit de basisset weergegeven.

T crca M eerne o vone ek I W 2 0ata slororen e explo vermeH cuaion wouten 12 BV o oo Ml & senoekor
verige genen tonen bij geenmutatie: Bj ja wordt deze standzard tekst getoond in de PV als dit panel geselecteerdis in het protocol

-~ Sequentie paneltonen n PV: Bi ja worden de genen wasrui het pa et bosion getoond in de PV.

Fusie - Gevraagd onderzoek x
Hier kunt u lab specifieke panelnamen dafiniéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
gekoppeld worden

WGS - Gevraagd onderzoek x
Hier kunt u 1ab specifiske panelnamen definieren die vanuit het protocel geselectesrd kunnen worden. En kunnen aan Admin Vaste Teksten teksten
gekoppeld worden

Gevraagd onderzoek (geselecteerd onderzoek):

Hier kunt u lab specifieke panelnamen definiéren die vanuit het protocol geselecteerd kunnen
worden.

Scherm 29, 30, 31 ADMIN : Vaste teksten - Klinische interpretatie
Overig/Seq/Fusie gen

Patient Nummer: |234567BED
alge Sluiten -] Rapport Nummer Patent Naam Geslacht Publicatie datum- 06-2022 Protocol versie 0.0.81
p Faedback |_Admin TO9-TEST TestTestTest Geboore Datum 24.4:7 1939 Moleculaire bepalingen
LY Conclusie

© Agemeen
Welke Insteingen WY  asie toksten - AANVRAAG EN VOORBEWERKING
S aanpassen’ Aanvrager UMC Utreent (&)

° [Adrm\n] Welke vaste tekst witt u @ Overig - Kiinische interpretatie O Seq - Kiinische interpretatie (O Fusie gen - Klinische interpretatie Utoangsmateriaal vieefsel n parafine FFFE, fouline (gekleuroe) coupes
Activeer aanpassen?
————— o Qverig- Moleculaire o Seq - Moleculaire o Fusie gen - Moleculaire
interpretatie interpretatie interpretatie
‘ @ aanvulling

O Overig - Moleculaire resuttaat ‘ST;[ aanvulling vaste
ieksten

‘ @  Protocol | Download Ov Klinische interpratie | Download Ov Klinische interpratie

updates

Gevraagd 1
Verkorte beschrijving

eg tekst veld — l

Kopieren

Gevraagd onderzoek 2
Verkorte beschriving Oy kiin interpr1

Kiinische interpretatie voor Ov kin [Ov Kin inter 1 text
i

Behoorttotanalyse @ oppDMA (O opRNA (O instu () op ciDNA
Kopieren

Gevraagd onderzoek 3
Verkorte besChriving B¢z clonaliteit polyclonaal

Kinische merprgtaﬂe voor B-cel [In het wesfsel zijn geen clonale, maar wel polyclonale herschikiingen aangetoond van de 1GH en IGK genen. Dit
naliteit polyclonaal |resultaat past bij een polyclonale B-cel populatie

Beootttotanalise @ oppnA O opRNA O sty O opciDNA
Kopisren || Nieuw | Verwideren

Submit pagina

formatie - Vaste teksten

Overig/ seq/Fusie gen-Klinische interpre

Hier vult u maximaal 75 voor u ab spe ek okstan ndi vt ot Drotocol met de verkorte beschriving selecteerbaar ziin. De teksten kunnen
vervolgens in het protocol verder bewerkt worden

Defekstis standazrd te koppelen op basis e gevraag onderzock: B Seq en Fusie gen kan men de tekst Kappelen op basis van panes, ditdoorja te
selecteren bij vraag 'Kiinische interpretatie koppelen aan gevraagd onderzoel

Het eerste veld is een verkorte omschriving voor een leeg tekstveld DIt ot gecodeerd door - leeg tekst veld ~

Overig/ Seq/Fusie Moleculaire interpretatie

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke leksten in die vanuit het protocol met de verkorte beschriving selecteerbaar zin. De teksten kunnen

vervolgens in het protocol verder bewerkd worden

De tefst s standaard te koppslen op basis van gevraagd onderzosk B Seq en Fusie gen kan men de tekst koppelen op basis van panels, dit doorja te
selecteren bii vraan ‘Moleculaire interoretatie koobelen aan aevraaod onderzoek? s
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Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het protocol met de verkorte
beschrijving selecteerbaar zijn. De teksten kunnen vervolgens in het protocol verder bewerkt
worden.

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld. Dit wordt gecodeerd door:
-- leeg tekst veld --

Scherm 32, 33, 34 ADMIN : Vaste teksten - Moleculaire interpretatie
Overig/Seq/Fusie gen

Satent Nummer 1234567880
P Feados. a To9-TEST TestTestTest Geboerte Datum:24-07-1939 Moleculaire bepalingen
v Conclusie
[L!Iun, is set wordt even duren. ] Gebaseerd op de richtlijn versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
Algemeen
Welke instelingen wiltu | yaste teksten - AANVRAAG EN VOORBEWERKING
asnpassen Aanvrager UMC Utrecht (8):
. - - - Uitgangsmateriaal: weefsel in parafine FFPE, routing (gekleurde) coupes
O [adminl Welke vaste tekstwiltu | ) oerig - Kinische interpretatie O Seq- Kinische interpretatie O Fusie gen - Kiinische interpretatie
Activeer aanpassen?
, Overig- Moleculire ~, Seq- Moleculaire f@] Fusie en - Wolecuiare
2 interpretatie 2 interpretatie interpretatie
Aanvull -
© ranvling D Overig - Molecuiare resuitsat -y Se4- aanwuling vacte
2 teks

© rrotocol Download Fusie M‘:‘éﬁ:l:{: Download Fusie Moleculaire interpratie

updates

(LET 0PrDe wragen worden niet opgeslagen tot de knop 'SUBMIT worat gebruikt )

Moleculaire inferpretatie koppelen @) ja
aan gevraagd onderzoek?

Gevraagd onderzoek 1
Verkorte DeSCHIVING _ eg tekst veld —

Kopieren

Gevraagd onderzoek 2
Verkorte beschrijving igle Int VB 1

Moleculaire interpretatie voor [Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing €lit. Nulia commodo nunc sed pulvinar omare. Etiam nec
Mole Int VB 1 [fermentum lacus. Integer vestioulum hendrerit felis ut faucibus. Aliquam semper orci sit amet ante sodales euismod

Morbi pellentesque nunc eu quam blandit commedo. Suspendisse ac sodales orci. Sed pharelra felis dictum,
fermentum usto sed, dictum enim. Etiam rutrum, odio & bibendum varius, ex ipsum piacerat lorem, volutpat
malesuada erat nunc at tortor. Pellentesque fermentum feugiat nis! sit amet viverra. Praesent luctus accumsan
aliquam. Ut pulvinar, quam quis dictum aliquet, nisl turpis faucibus sapien, a bibendum erat odio sed mi. Nulla et nisi
leo. Morbi nec condimentum dul. Ut viverra luctus consectetur. Ut mollis malesuada mi at lacinia. Duis fermentum
rutrum ante, vitae egestes neque fermenturn i

P

Aan welke geviaagde
onderzoeken dient Mole Int VB 1 Voorbeeld Therapie [ Voorbeeld1 (] Voorbeeld fusie Overig () Voorbeeld Glonaal
gekoppeld te worden?

Kopieren| | Nieww | Verwideran

Submit pagina

Informatie - Vaste feksten

Overig/SeqiFusie gen-Kiinische interpretatie

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het pratocol met de verkotte beschriving selecteerbaar 2iin. De teksten kunnen
vervolgens in het protocol verder bewerkt worden

De ket s standadte koppslen op basis van gevraagd onderzosk. Bj Saq en Fusis gen kan men ds fkst kappslen op basis van panels, dit doorja fo
selecteren bi vraag Klinische interpretatie koppelen aan gevraagd onderzosk

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld Dit w om«gecndeem door ~ leeg tekst veld —

Overig/SeqiF usie-Moleculaire interpretatie

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het pratocol met de verkorte beschriving Selecteerbaar ziin. De teksten kunnen
wervolgens in het protocol verder bewerk! worden.

De fekst is standaard te koppelen op basis van gevraagd onderzoek. Bij Seq en Fusie gen kan men de tekst koppelen op basis van panels, dit door ja te
selecteren bi vraag ‘Moleculaire interpretatie koppelen aan gevraagd onderzoek?”

Het earste veld is een verkorte omschriving voor een leeg tekstveld. Dit wordt gecodeerd door: — leeg tekst vald —

Seq-aanvulling vaste teksten

s B reieca TS yoor ko sheciioh=leieply e ram et ool et e Ferbatzliescir iy Selecieaten 2ntle ks 22
vervolgens in het protocol verder bewerkt w

De tekst is standaard te koppelen op basis = e

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld Dit wordt gecodeerd door: — leeg tekst veld —

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het protocol met de verkorte
beschrijving selecteerbaar zijn. De teksten kunnen vervolgens in het protocol verder bewerkt
worden.

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld. Dit wordt gecodeerd door:
-- leeg tekst veld --
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Scherm 35 ADMIN : Vaste teksten - Overig moleculair resultaat

Patant Nummar 1234567800
pal Sluiten -] Ragport Nummer Patient Naam Gesion: e Puslicase datur 06-2022 Pretoc) vers= 0081
Feedback | Admin T99-TEST TestTestTest Geboorte Datum:24-07-1989 Moleculaire bepalingen
E] o Condlusie
u [L!Iov, de eerste keer dat de Genen basis set wordt geopend zal dit even duren. ] Gebaseerd op de richtiin versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
gemeen
Weke instelingen villU | ygto toksten ~ AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrecht (8);
I - - - Uttgangsmaterizal: weefsel in parafine FFPE, routine (gekleurde) coupes
©  [adninl Welke vaste tekst il u Overig - Kiinische interpretatie O Seq - Klinische interpretatie O Fusie gen - Kiinische interpretatie
Activeer aanpassen?
Overig- Moleculaire - Seq- Molecuiaire - Fusie gen - Moleculaire
2 interpretatie 2 interpretatie 2 interpretatie
Aanvull
O ramwiing [® overig - wolecuaire resutzat ) Seq. aanvuling vaste
> tek
© Frotocol| Download Ov Moleculair resuitzat | Download Ov Moleculair resultaat
updates
(ET OPrDe vrage: SUBMIT )

Gevraagd onderzoek 1
Verkorte bescriving _ joeg tekst veld —

Kopieren

Gevraagd onderzoek 2
Verkorte beschriving 0y mol resultt

Moleculair resultaat voor Ov mol [tekst bij Ov mol resuitaat 1

Behootttotanalyse @ oppNA O opRNA O instu O op clDNA
Kopieren

Gevraagd onderzoek 3
Verkorte beschriiving B-ce| clonaliteit polyclonaal

Moleculair resultaat voor B-cel |Moleculaire resultaat voor B-gel clonaiteit polyclonaal
clonalitei polyclonaal |Sizeladder (bp):
IgH tube A (VH FR1-JH): polyclonaal
IgH tube B (VH FR2-JH): polyclonaal
IgH tube C (VH FR3-JH): polyclonaal
IgH tubs D (DH-JH) polyclonaal
IgH tube E (DH7-JH)" germiine h
IgK tube A (Vk-JK): polycionaal

(N

Behootttotanalyse @ oppNA O opRNA O instu O op clDNA
Kopieren

Gevraagd onderzoek 4
Verkorte beschriving 0y mol result

Moleculair resuitaat voor Ov mol It is a dark fime for the
result3 |Rebelion. Although the Death
Star has been destroyed
Imperial troops have driven the
Rebel forces from ther hidden
base and pursued them across
he alaxy

Behootttotanalyse () gppNA @ opRNA O instu O op ¢iDNA

Koieren

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het protocol met de verkorte
beschrijving selecteerbaar zijn. De teksten kunnen vervolgens in het protocol verder bewerkt
worden.

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld. Dit wordt gecodeerd door:
-- leeg tekst veld --



a| =
Stichting PALGA p g
Handleiding

Protocol Moleculaire bepalingen Pagina 59 van 75

Scherm 36 ADMIN : Vaste teksten - Seq aanvulling vaste teksten

Patient Nummer: 1234567890
pa Sluiten =] Rapport Nummer Patent Naam Gesiach: o Puslizatie datum: 06-2022 Profacol versie 0.0.51
Fesdoack )_Admin T99-TEST TestTestTest Geboorts Datum 24-07-1989 Moleculaire bepalingen
E] PV Conclusie
[m”v "3t de Genen T ] ~ || Gebaseerd op de richtlijn versiaglegaing Moleculaire technieken (2012)
Algemeen
Welke instelingen will u | ygse eksten v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utracht (8):
A i . _ — Uitgangsmateriaal: weefsel in parafiine FFPE, routine (gekieurde) coupes
©  [Admin] Welke vaste tekst wilt u O Overig - Kiinische interpretatie O Seq - Kiinische interpretatie O Fusie gen - Klinische interpretatie
Activeer aanpassen?
() Overig- Moleculaire () Seq- Moleculaire () Fusie gen - Moleculaire
" interpretatie ~ interpretatie ~ interpretatie
@ Aanvuliing

O Overig - Moleculaire resutaat (g} ‘ST;‘ aanvulling vaste
el

©  Protocol Downlozd Aanvuling vaste | poynioad Aanvulling vaste teksten
updates. teksten

Vaste tekst Aanvulling 1
Verkorte besehiiving | jecg tekst veld —
Kopieren

Vaste tekst Aanvulling 2

Verkorte beschriiving agnyulling 1

Aanwuling voor Aanvuiling 1 [Sed non enim cursus. finibus ante quis, ultrcies libero. Donec eget hendrert purus. Allquam scelerizque commodo

posuere. Quisque dictum, nisi ut malesuada congue, metus lacus viverra snim. eu elementum odio tellus in tellus
Praesent a condimentum magna. DUIS interdum enim consectetur, consectetur orci in, egestas neque. Phassius
omare mperdiet orci, sed efficitur nisl Gongue at. Integer in velit vel Ieo tempus rhoncus in dapibus libero. Etiam
commedo, ligulz eu mattis viverra, libero diam rutrum ante, ut suscipt tortor ex vitae uma. Suspendisse interdum ac
purs at semper.

Kopieren

Vaste tekst Aanvulling 3
Verkorte beschriving aanvulling 2

Aanvulling voor aanvulling 2 [Fusce euismod neque eleifend nunc posuere fringilla. Vestibulum auctor auctor roncus. Nam congue libero mauris

sit amat tncidunt magna finibus vitae. Sed faucibus dignissim ex quis posusrs. Asnean sodales enim in diam
efficitur venenatis. Pellentesque vehicula quam id elit volutpat faucibus. Nulla nec magna a mi hendreri aliquam.
Maecenas molestie st tortor, sit amet posuere leo egestas a. Cras porta lacus lectus. Morbi ac finibus nulla. Fusce
vehicula, ipsum eu consectetur lacinia, orci augue ullamcorper libero, facilisis posuere nibh enim a eros. Sed lacinia
nibh erat, non venenatis Ieo posuere nec. In a dui quis nis! pharetra egestas portitor a erat. Vestioulum sed efficitur
mauris, eget venenatis neque. Proin molestie quis velit ut gravida.

4

Kopieren

Vaste tekst Aanvulling 4

Verkorte beschriiving aanyulling 3

Aanvlling voor aanvulling 3 [Lorem ipsum dolor sit amet, consectatur adipiscing elit. Curabitur nis! tortor, suscipt scalenisque tempor vitae,  ~
rurum vitag quam. Aliquam cursus lacus sit amet sem elementum, vitae rutrum sapien mattis. Gurabitur blandit

leo convallis orci pulvinar, eget mollis nisl volutpat. Fusca pharstra consequat feugiat. Vivamus finibus ultrices
viverra. Fusce sit amet neque ut risus fermentum vehicula. Pellentesque gravida imperdiet diam, at bibendum

velit. Etiam vulputate suscipit erat sed egestas. Aliguam nis! ante trstique nec purus eu, condimentum finibus

mi. Phasellus eu diam tincidunt, tincidunt augue st amet, gravida lacus.

Mauris lioero ex, egestas ut dui ut, semper hendrerit neque. Suspendisse sed purus id dolor aliguam dictum atat |

Kopieren| | Nieuw | Verwijderen
Informal Vaste teksten

OverigiSeq/Fusie gen-Klinische interpretatie

Hier vult u maximaal 75 voor u lab speciieke teksten in die vanuit het protocol met de verkorte beschriiving selecteerbaar zijn. De teksten kunnen
wervolgens in hat protocol verder bewerkt wordsn

De tekst is standaard te koppelen op basis van gevraagd onderzoek: Bij Seq en Fusie gen kan men de tekst koppelen op basis van panels, dit door ja te
selectaren bij vraag 'Klinische interpretatis koppalen aan geviaagd onderzoek?.
Het eerste veld is een verkorte omsehviiving voor een leeq teksiveld. Dit wordt aecodeerd door: - Ieeq tekst veld — e

Hier vult u maximaal 75 voor u lab specifieke teksten in die vanuit het protocol met de verkorte

beschrijving selecteerbaar zijn. De teksten kunnen vervolgens in het protocol verder bewerkt
worden.

Het eerste veld is een verkorte omschrijving voor een leeg tekstveld. Dit wordt gecodeerd door:
- leeg tekst veld -
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Scherm 37, 38 ADMIN : Platform - NGS/WGS
palga

Eatant Nummer: 123456/ 890

Sluiten [ — JE—— o Susicate datur: 082022 Fretocel versie 0,081
“Admin T99-TEST TestTestTest (Geboorte Datum 24-07-1989 Moleculaire bepalingen
Py Condlusie
a [mD,,_ de eerste keer dat de Genen basis set wordt geopend zal dit even duren. ] Gebaseerd op de richtijn versiaglegging Moleculaire technieken (2012)
lgemeen
Welke instelingen vy | piaform v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrecht (8)

© [l elke patom iU (o5 @ wes O NetNGS Uitgangsmaterizal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes

Activeer - o - =

(LET 0Pt e vragen worden et opgeslagen tot de knop 'SUBMIT werd gebrulkt. ]

© nznvuliing

Downioad WGS platorm | Download WGS platform

WS Platiorm llumina NovaSeq
© Protocol
updates. WGS no specification
O WGS platform anders
O wGs platiorm anders 2
(J WS platform anders 3
WS platiorm koppelen aan (g) ja
gevrasgd onderzoek?
Aan vielke geviaagde
onderzosken dient llumina WGS Voorbeeld Therapie (] WGS Voorbeeld DD
NovaSeq gekoppeld viorden?
Aan vielke geviaagde

onderzoeken dient WGS no WGS Voorbesld Therapie WGS Voorbeeld DD
specification gekoppeld vorden?

Submit pagina

Informatie - Platform

NG S/WGS platform
Hier kunt u voor uw lab de relevante voorselectie van NGS/WGS platform
N

n
Deze zijn te koppelen aan panels, indien ja geselecteerd is b de vrazg 'NGS/WGS platiorm koppelen aan gevraagd onderzoek?
Info xxx

Voor de gekozen NGS/GS platiormen kunt u hier een info tekst opgeven die in de PV getoond wordt als het betreffende platform gekozen wordt

Niet-NGS platform
Hier kan men aan de Niel-NGS platiorms informatie teksten koppelen.

Rubriek NGS/WGS platform: Hier kunt u voor uw lab de relevante voorselectie van NGS platformen
kiezen.

Rubriek NGS/WGS platform koppelen aan gevraagd onderzoek? De Rubriek in niet verplicht om in te
vullen. Hier kan men aangeven of men een platform wilt koppelen aan een gevraagd onderzoek.

Rubriek Info xxx. Rubriek is niet verplicht om in te vullen en alleen zichtbaar bij NGS. Hier kan men
extra info invullen over het betreffende platform

Rubriek Aan welke gevraagde onderzoeken dient platform X gekoppeld worden? Rubriek is niet

verplicht om in te vullen. Hier kan men aangeven welke onderzoek men wilt koppelen aan het
platform.
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Scherm 39 ADMIN : Platform - Niet-NGS

1234567800
Pa'ge Sluiten ® Rapport Nummer Patient Naam st o
Fasdback )| Admin T99-TEST TestTestTest Gtoorts Datum: 24-07-1989
Y Condlusie
(Letop, ve eerste keer duren. ) Gebaseerd 0p de richilin verslaglegaing Moleculaire technieken (2012)
Algemeen
Welke Instelingen Wit U | pjaiform v AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMG Utrechi (8)
° (i) wekepatom v 168 Ovics @ niesnes Uitgangsmateriaal: weefsel in parafiine FFPE, routine (geldeurde) coupes
Dovnload nist NGS platform | Download niet NGS platform
© Aznvulling
Gebruikte techniel | () ganger sequencing [ HRM O 1eylia ddPCR [ RT-PCR
© ruw (0 Pyro-cequencing [ HRM+ Sanger (] Cobas nanostring ([ MLPA
updates (] MassARRAY

Info ddPCR | ddPCR tekst 1: Di
ddPCR tekst 2:

Info Nanosring | |

Informatie - Platform

NGSWGS platform
Hier kunt u voor uw Iab de relevante voorselectie van NGS/WGS platformen kiezen

Deze zijn te koppelen aan panels, indien ja geselecteerd is bi] de vraag'NGS/WGS platform koppelen aan gevraagd onderzoek?”

Info xxx

\oor de gekozen NGS/V/GS platformen kunt u hier sen info tekst opgeven die in ds PV getoond wordt als het betreffends platiorm gekozen wordt

Niet-NGS platform
Hier kan men aan de Niet-NGS platforms informatie teksten koppelen.

palga
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Buslcatis datum: 082022 Protoce! varse 0.0.5

Moleculaire bepalingen

Rubriek Gebruikte techniek: Deze rubriek is niet verplicht om in te vullen. Hier kan men een selectie

maken van de technieken die gebruikt worden op het lab.

Rubriek Info xxx. Rubriek is niet verplicht om in te vullen en alleen zichtbaar bij NGS. Hier kan men

extra info invullen over het betreffende techniek

Scherm 40, 41, 42 ADMIN : Datasheet - Seq/Fusie gen/WGS

Patient Nummer: 1234567300
palge Sluiten -] Ragport Nummer Patent Naam esi o
Fezdoack || Admin T99-TEST TestTestTest Gesaar Datm24-07-1989
v Conclusie
N (Cotop, de cerste keor dat de Genen basis sel wordi geopend zal il even duren ) Gebaseerd op de richtlin versiaglegaing Moleculaire technieken (2012)
lgemeen
Welke intelingen Wit U | it ~ AANVRAAG EN VOORBEWERKING
aanpassen Aanvrager UMC Utrecht, ().
[ ::L:lmlﬂ] Welke datasheet wilt u ®eg ] Fuste gen O wes Uitgangsmateriaal: weefsel in paraffine FFPE, routine (gekleurde) coupes
ctiveer npassen?
(teTopipe tot de knop ‘SUBMIT i )
Aanvulin
o 9 Download Datasheet(s) [ Download Datasheet(s)
Fusiegenen Dit nl -
© Protocol | u
updates! | ‘

Datasheet koppelen aan ) j
gevraagd onderzoek?
Aan relke gevraagde
onderzoeken dient
£ Voorbesld Therapie Voorbeeld 1 Voorbeeld fusie Overi Voorbeeld Glonaal
o DiteEenvoorbesta 1l e O o o 0
gekoppeld worden?

Submit pagina

Informatie - Datasheets

Seg/Fusie genWGS-datasheet
Hier vult kunt u de datasheet URL-en invullen, welkevanuit het protocol selecteerbaar ziin
Deze zijn te koppelen aan panels, indien ja geselecteerdis bij de wiaag 'Datasheet koppelen aan gevraagd onderzoei?’

usicate datum: 06-2022 Fratace) versie 0.0.51

Moleculaire bepalingen

Rubriek Datasheet(s) X: Hier kunt u voor uw lab de relevante URL van de datasheets invullen

Rubriek Datasheet koppelen aan gevraagd onderzoek? De Rubriek in niet verplicht om in te vullen.
Hier kan men aangeven of men een datasheet wilt koppelen aan een gevraagd onderzoek.

Rubriek Aan welke gevraagde onderzoeken dient datascheet X gekoppeld worden? Rubriek is niet
verplicht om in te vullen. Hier kan men aangeven welke onderzoek men wilt koppelen aan het

platform.
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Scherm 43 ADMIN : Datasheet - Seq/Fusie gen/WGS

Patient Nummer: 1234567890
pa'ge Sluiten ® Rapport Nummer Patient Naam Geslscht 0 Puslicate datum: 05-2022 Profocol versia 001
Feedback ||_Admin To9-TEST TestTestTest Geboorts Datum-24-07-1989 Moleculaire bepalingen
PV Conclusie
(Lt de eerste keer dat de Genen basis sel wordl geopend zal dit even duren. ) Gebaseerd op e richtljn verslaglegging Moleculaire technieken (2012)
Algemeen
Welke instellingen wilt u v
e i Uploaden Default XML AANVRAAG EN VOORBEWERKING

Aanvrager UMC Utrecht (8);

© [dminl Bestand uploaden || Utgangsmateriaal: weefSel in paraifine FFPE, routine (0ekleurde) coupes
Activeer kit Scad @
Informatie - Uploaden
@ Aanvuliing

Uploaden XML-bestand
Via een XML-bestand is het mogelijk om defauit antwoorden te uploaden voor de Admin vragen. Dit dost men door hierboven via "Select XML-file” een file te
selecteren en vervolgens op knop "Upload” te Kikien
@  Protocol | e waarge die in de XML mee gegeven worden moeten overeenkomen met de bestaande antWoorden van de admin viagen. Voor meer informatie kunt u de
handleicing van het moleculaire protecol lezen, zie Handleiding moleculair protocol
Belangrijk is dat de naamgeving van het XML-bestand correct is, zie handleiding!

updates

Via een XML-bestand is het mogelijk om default antwoorden te uploaden voor de Admin vragen. Dit
doet men door hierboven via "Select XML-file" een file te selecteren en vervolgens op knop "Upload"
te klikken. De waarde die in de XML mee gegeven worden moeten overeenkomen met de bestaande
antwoorden van de admin vragen. Zie hiervoor bladzijden xxx

Overzicht van controles

e De rubriek Percentage neoplastische cellen: kan de waarde aannemen tussen: 0 — 100%
e De rubriek Percentage neoplastische cellen elders geschat: kan de waarde aannemen
tussen: 0 —100%
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Overzicht van Gene basisset

Genen in protocol Moleculaire Bepalingen

ABL1
ACVR1
AKT1
AKT2
AKT3
ALK
AMELY
AMELX
AMER1
APC
ARAF
ATM
ATRX
BAP1
BRAF
BRCA1
BRCA2
BRIC3
BRIP1
CALR
CARD11
CD79A
CD79B
CDH1
CDK4

CDK6 FUBP1 MAP2K4 PIK3R2 SMAD4
CDKN2A FOXL2 MAP3K1 PMS2 SMARCA4
CDKN2B GNA11 MAX POLD1  SMARCB1
CHEK2  GNA14 MDM2  POLE SMO

CIC GNAQ MDM4  PTCH1  SUFU
CSF1R GNAS MED12 PTCH2  SRC
CTNNB1 H3F3A MET PTEN STK11
CXCR4  H3F3B MLH1 PTPN11 TEK
DAXX HIF2A MPL RAD51C TERT

DD3X HISTIH3B  MSH2 RAD51D TOP2A
DDR2 HISTIH3C  MSH6 RAF1 TSHR

DDX3Y  HNF1A MTOR RASA1  TMEM127
EGFR HRAS MUTYH RB1 TRAF7
EIF1IAX  ID3 MYC RET TP53
ERBB2 IDH1 MYCN RNF43  VHL
ERBB3 IDH2 MYD88  ROS1 WT1
ERBB4  JAK2 NF1 RUNX1  ZNF2
ESR1 JAK3 NF2 SDHA andersl
EZH2 KDR NOTCH1 SDHAF2 anders2
FBXW7  KLF4 NPM1 SDHB anders3
FGFR1 KIF1B NRAS SDHC anders4
FGFR2 KIT PDGFRA SDHD

FGFR3 KRAS PDH2 SETD2

FGFR4 MAP2K1 PIK3CA  SF3B1
FLT3 MAP2K2 PIK3R1  SLC7AB
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Chomosomen voor CNV

Chromosoom 1
Chromosoom 1p
Chromosoom 1q
Chromosoom 2
Chromosoom 2p
Chromosoom 2q
Chromosoom 3
Chromosoom 3p
Chromosoom 3q
Chromosoom 4
Chromosoom 4p
Chromosoom 4q
Chromosoom 5
Chromosoom 5p
Chromosoom 5q

Chromosoom 6
Chromosoom 6p
Chromosoom 6q
Chromosoom 7
Chromosoom 7p
Chromosoom 7q
Chromosoom 8
Chromosoom 8p
Chromosoom 8q
Chromosoom 9
Chromosoom 9p
Chromosoom 9q
Chromosoom 10
Chromosoom 10p
Chromosoom 10q

Chromosoom 11
Chromosoom 11p
Chromosoom 11q
Chromosoom 12
Chromosoom 12p
Chromosoom 12q
Chromosoom 13
Chromosoom 13p
Chromosoom 13q
Chromosoom 14
Chromosoom 14p
Chromosoom 14q
Chromosoom 15
Chromosoom 15p
Chromosoom 15q

Chromosoom 16
Chromosoom 16p
Chromosoom 16q
Chromosoom 17
Chromosoom 17p
Chromosoom 17q
Chromosoom 18
Chromosoom 18p
Chromosoom 18q
Chromosoom 19
Chromosoom 19p
Chromosoom 19q
Chromosoom 20
Chromosoom 20p
Chromosoom 20qg

Chromosoom 21
Chromosoom 21p
Chromosoom 21q
Chromosoom 22
Chromosoom 22p
Chromosoom 22q
Chromosoom X
Chromosoom Xp
Chromosoom Xq
Chromosoom Y
Chromosoom Yp
Chromosoom Yq

Gebruik toetsenbord

Intentie

Actie

Toetsen

Protocol

naar eerstvolgend invoerveld of rubriek
waarde (van boven naar beneden)

naar gewenste keuze

<Tab> <->>

naar eerstvolgende rubriek (van boven
naar beneden)

naar gewenste keuze

<>

naar eerstvolgend invoerveld of rubriek
waarde (van beneden naar boven)

naar gewenste keuze

shift<Tab> <&>

naar eerstvolgende rubriek (van
beneden naar boven)

naar gewenste keuze

<>

Keuze maken in button of vinklijst

maak selectie

<Space-bar>

ongedaan maken

<Space-bar>

scherm naar beneden

naar gewenste schermkeuze

alt <F10>

scherm omhoog

naar gewenste schermkeuze

shift-alt<F10>

Protocol data opslaan

Opslaan

alt<O> of ctrl-alt<O>

Protocol data versturen

Versturen

alt<S> of ctrl-alt<O>

Controle knop

Zoek leeg verplicht veld

Alt <C>
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The following paragraphs describe the different document types that can be used for exporting (XML

and CSV) and importing (only XML).

XML
The XML output format is globally like:

<?xml version="1.0"7?>

<LogicNetsTableExport xmlns:xsi="http://www.w3.0rg/2001/XMLSchema-

instance" version="1.0" tablename="TestSpecialCases"
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stamp local="20190315.101914" stampIsS08601="2019-03-

15T09:19:14.371z2">

<columns count="6">

<column
<column
<column
<column
<column
<column

</columns>

index="1">id</column>
index="2">SomeText</column>
index="3">SomeNumber</column>
index="4">SomeDate</column>
index="5">SomeCollection</column>

index="6">Description</column>

<records count="1">

<record

index="1">

<id>1</id>

<SomeText>Demo Text</SomeText>

<SomeNumber>12345</SomeNumber>

<SomeDate>20190312.104903</SomeDate>

<SomeCollection xsi:nil="true"/>

<Description>Just an example</Description>

</record>

</records>

</LogicNetsTableExport>

The element LogicNetsTableExport always contains the following attributes:

version Currently set to “1.0”
tablename The name of the table that was exported
stamp local The timestamp at export of the local installation clock (current time with

timezone) in LogicNets format: YYYYMMDD.HHMMSS
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stampIS08601 The timestamp at export in ISO8601 format: YYYY-MM-DDTHH:MM:SS.FFFZ,

the timestamp is always in ZULU/GMT format.

When ‘include headers’ is enabled, the columns are written to columns node. The attribute
‘count’ will indicate the number of columns there are. Each column element in turn has the
column name as value and the index attribute determines the order in which the columns are
defined in the original table.

The records node will contain a record node for each record. The attribute ‘count’ will indicate
the number of records exported. The ‘index’ attribute of the record element indicates the order of
the records. Each column value will be the value of the element with the name of the column. When
a column value is NULL then no value is written, but the attribute xsi:nil="true" is added to
the element.

When there were no records exported, the count will be set to 0 and no record nodes are listed.

The values are made XML safe by encoding them. The carriage return and line feed combinations are
all converted to single line feeds.

Encoding:

\n &#10;
< &lt;

> &gt;

& &amp;
" &quot;

For importing, the columns are not needed as that is implicitly read from the column node element
names.

CSV
The output formats had a CSV format.

Each value is enclosed in “. If the value contains a “, then it is ‘escaped’ by adding a “.

Then the first line contains the names of the columns.
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Examples

The example logicnet has two import configuration, the first is the most easy implementation that
just has all configuration elements set to default, except (of course) the [Use File Upload] flag which
is set.

The second has an explicit table name configured and custom label and button caption.

Example how this is represented:

i Selecta file... [EEYLED]

Test geforceerde tabelnaam: ‘q} ‘ Importear bastand
Thesaurus

When the mouse is hovered over the ‘Select a file’ label/button or when it is highlighted using the
keyboard, the background color turns darker and a hand click cursor is shown to indicate the control
can be clicked. When clicking it (or pressing Enter/Spacebar), the browser will display a file select
dialog where any file can be selected. After choosing a file, the name of the file is displayed like:

A Upload

When the ESCape button is pressed in the file select dialog, the current selected file is cleared and
the ‘Select a file...” or custom text is shown again.

Pressing the Upload button will upload the selected file to the server and will process the file. In the
mean time a spinning circle is shown that the upload is in progress.

After finishing the upload, the screen is updated and the selected file is cleared from the label.

If something goes wrong with the upload or import of the data, a message will be shown indicating
what might have gone wrong.

Check the following video for a demo of exporting data from the MB protocol

https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/export%20bij%20MB%20protocol.
mp4

Check the following video for a demo of importing data into the MB protocol


https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/export%20bij%20MB%20protocol.mp4
https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/export%20bij%20MB%20protocol.mp4

}
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https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/import%20bij%20MB%20protocol
.mp4

Considerations

! Table Name — The name of the table is taken over from the filename or the tablename
attribute value when using XML. But when the table name is specified in the part
configuration, then this name wins over the name from the file. The name must exactly
match the name in the resources/project, e.g. filenames with a copy indication like
[Thesaurus (1).csv] or different casing like [thesaurus.txt] will not be imported (if the target
table is named [Thesaurus]).

| Existing Table — The table to import for must already exist, the import_data part in upload
mode is not intended to create a table on the fly (it requires the LogicNets virtual file system
folder location to be able to add a table, currently limited for use within the Designer itself).

! Full overwrite — The import function has been designed to fully overwrite the content. This in
order to prevent possible changes or conflicts for the autonumber/identity column.

! Empty file — An empty file (for text based files, it still needs the column row) will erase all
data from the table as the assumption is made that the file import is intended to clear the
table.

! Full table rollback — If any problem is detected with the file, or a record could not be
imported, the entire import of the table is rolled back, e.g. no partial import can be made, it’s
all or nothing. Because the import_data part handles one table/file at a time, the rollback is
per table/import step.

! Empty fields — There are several ways to define if a field should be empty or a NULL value.
When importing text based files (comma, tab, semi-colon), the literal (case sensitive) value
‘eMPTyValue’ will be considered to be an ‘empty string’. The value “” or “NuLLeD” will be
considered a NULL value/not existing value for the table. For XML the indication can be made
more explicit with the attribute xsi:nil="true", in that case the cell value will be set to
NULL. But the ‘eMPTyVaLue’ and ‘NulLLeD’ values will also work like the regular text file
import.

! Escaping XML — Not all characters are allowed in XML as they could break the XML structure.
The following characters are expected to be escaped:
\n as &#10;

< as &lt;
> as &gt;
& as &amp;
" as &quot;

! Carriage Return in XML — Beware of using explicit or implicit carriage returns / enters in the
XML documents as they can break display of values in the designer table editor. Always use
&#10; to indicate a new line.

! XML and column names — The xml file does not explicitly need the list of columns to be used,
but it is recommended to do so as that will make the record content more flexible. When the
column names are not explicitly defined, the engine will try to determine the column names


https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/import%20bij%20MB%20protocol.mp4
https://www.palga.nl/assets/uploads/Moleculaire%20diagnostiek/import%20bij%20MB%20protocol.mp4
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and order using the first record. But that means that the first record must contain all
columns.

! XML Column order — The order of the columns are determined by the index attribute; this
allows some flexibility in handling column orders. The fields of the actual records are looked
up by name, so the order in which they are specified in the record nodes does not matter.

! XML column name case sensitive — The names of the columns in the columns node must
match case sensitive with the names in the record nodes.

! XML missing columns in records — When a column is missing in a record, it is implicitly
assumed to be NULL.

I Implicity column types — The column types are not explicitly defined. All fields are
considered ‘text’ and it is left to the database column definition if conversion takes place.

! English error messages — The label and button captions are configurable allowing different
wording or translations. The messages that are shown when something goes wrong while
importing are in English and cannot be translated or rephrased without an engine update.
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Datasheet

Datasheet Seq

moleculair20_datasheet

Aan welke gevraagde onderzoeken dient
<<datasheet>> gekoppeld worden?

moleculair20_gekoppeld_datasheet

Datasheet fusie gen

moleculair22_fusie_datasheet

Aan welke gevraagde onderzoeken dient
<<datasheet>> gekoppeld worden?

moleculair22_fusie_gekoppeld_datasheet

Datasheet WGS

moleculair22_wgs_datasheet

Aan welke gevraagde onderzoeken dient
<<datasheet>> gekoppeld worden?

moleculair22_wgs_gekoppeld_datasheet

Default antwoorden

Aanvrager

moleculair20_admin_defaults

Uitgangsmateriaal

moleculair20_admin_defaults_uitgangsmateriaal

Hoeveelheid weefsel

moleculair20_admin_defaults

Percentage neoplastische cellen

moleculair20_admin_defaults

Hoeveelheid DNA

moleculair20_admin_defaults

Kwaliteit DNA

moleculair20_admin_defaults

Gebruikte techniek

moleculair20_admin_defaults

Header conclusie

moleculair20_admin_header

Hoe dient de klasse weergegeven te worden

moleculair20_klasse_weergeven

Externe laboratoria

Relevante externe labs

moleculair20_andere_org

Eigen lab

moleculair20_eigen_org

NGS platform

NGS platform

moleculair20_NGS_platform_basis

Aan welke gevraagde onderzoeken dient
<<NGS platform>> gekoppeld worden?

moleculair20_gekoppeld NGS_Platform

WGS platform

WGS platform

moleculair2l_WGS_platform_basis

Aan welke gevraagde onderzoeken dient
<<WG@GS platform>> gekoppeld worden?

moleculair21_gekoppeld WGS_Platform

Niet NGS platform

Gebruikte techniek

moleculair20_niet NGS_platform_collectie

Info Sanger sequencing

moleculair20_niet NGS_Info_Sanger

Info Pyro-sequencing

moleculair20_niet NGS_Info_Pyro

Info MassaARRAY

moleculair20_niet NGS_Info_MassARRAY

Info HRM moleculair20_niet_ NGS_Info_ HRM

Info HRM+Sanger moleculair20_niet_NGS_Info_HRMsanger
Info Idylla moleculair20_niet_NGS_Info_lIdylla

Info Cobas moleculair20_niet_NGS_Info_Cobas

Info ddPCR moleculair20_niet_ NGS_Info_ddPCR
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Info Nanostring

moleculair20_niet_NGS_Info_nanoString

Info RT-PCR

moleculair20_niet_ NGS_Info_RTpcr

Info MLPA

moleculair20_niet_NGS_Info_MLPA

Aard materiaal

Aard materiaal

moleculair20_aardmat_toevoeging

Analisten

Analisten

moleculair20_analisten

Beoordelaars

Beoordelaars

moleculair20_beoordelaars

Voorbereiders

Voorbereiders

moleculair20_voorbereiders

KMBP

KMBP

moleculair20_kmbp

Ov Klinische interpretatie vaste teksten

Gevraagd onderzoek

moleculair20_klinisch_interpr

Ov Moleculaire interpretatie vaste teksten

Gevraagd onderzoek

moleculair20_molec_interpr

Ov Moleculaire resultaat vaste teksten

moleculair20_molec_result

Seq Klinische interpretatie vaste teksten

moleculair20_seq_klinisch_interpr

moleculair20_keuze_klinische_interpr

Seq Moleculaire interpretatie vaste teksten

moleculair20_seq_molec_interpr

moleculair20_keuze_molec_interpr

Seq aanvulling vaste teksten

moleculair20_vt_aanvulling

Fusie gen — Klinische interpretatie vaste
teksten

moleculair22_fusie_klinisch_interpr

moleculair22_fusie_keuze_klinische_interp

Fusie gen - Moleculaire interpretatie vaste
teksten

moleculair22_fusie_molec_interpr

moleculair22_fusie_keuze_molec_interp

Genen Basis set

moleculair20_genes_basis

moleculair20_CNV_basis

moleculair20_CNV

Gevraagd onderzoek Clonaal

moleculair20_MSI_TMB_NEO_Clonaal
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moleculair20_MedianeCoverage_Clonaal
moleculair20_clonaal_paneltabel
moleculair20_CNV_clonaal_paneltabel
Gevraagd onderzoek Differentiaal diagnose moleculair20_diffdiag_paneltabel
moleculair20_CNV_diffdiag_paneltabel
moleculair20_MSI_TMB_NEO_Diff
moleculair20_MedianeCoverage_Diff
Gevraagd onderzoek Overig moleculair20_overig_paneltabel
moleculair20_CNV_overig_paneltabel
moleculair20_MSI_TMB_NEO_Overig
moleculair20_MedianeCoverage_Overig
Gevraagd onderzoek Therapiekeuze moleculair20_therapie_paneltabel
moleculair20_CNV_ therapie _paneltabel
moleculair20_MSI_TMB_NEO_tonen
moleculair20_MedianeCoverage_tonen
Gevraagd onderzoek Fusie - Clonaal moleculair22_fusie_gevr_ond_clonaal_lok
Gevraagd onderzoek Fusie - Differentiaal moleculair22_fusie_gevr_ond_diffdiag_lok
diagnose
Gevraagd onderzoek Fusie- Overig moleculair22_fusie_gevr_ond_overig_lok
Gevraagd onderzoek Fusie - Therapiekeuze moleculair22_fusie_gevr_ond_ther_lok
Gevraagd onderzoek WGS - Differentiaal moleculair22_wgs gevr_ond_diffdiag_lok
diagnose
Gevraagd onderzoek WGS - Therapiekeuze moleculair22_wgs gevr_ond_ther_lok
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Contact gegevens
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Een papieren versie van deze gebruikershandleiding is op te vragen bij

bovenstaand adres.



http://www.palga.nl/

